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Table S1. ncRNA databases. 

Databases  Description Website Refs.

LncRNADisease 
the experimentally supported lncRNA‐

disease association data 
http://www.cuilab.cn/lncrnadisease  [1] 

Lnc2Cancer 
experimentally supported associations 

between lncRNA and human cancer 
http://www.bio‐bigdata.com/lnc2cancer/  [2] 

CaSNP 
a comprehensive collection of CNA 

information from SNP array data 
http://cistrome.dfci.harvard.edu/CaSNP/  [3] 

StarBase v2.0 

exploring miRNA‐mRNA and miRNA‐

ncRNA interaction maps from Argonaute 

and other RBP CLIP‐Seq data 

http://starbase.sysu.edu.cn/  [4] 

ChIPBase v2.0 

decoding the transcriptional regulatory 

networks of lncRNAs, miRNAs, other 

ncRNAs and protein‐coding genes from 

ChIP‐seq data 

http://rna.sysu.edu.cn/chipbase/  [5] 

deepBase v2.0 

Deeply Exploit Small RNAs, Long non‐

coding RNAs and Circular RNAs from Deep 

Sequencing Data 

http://rna.sysu.edu.cn/deepBase/  [6] 

lncRNAtor 
a comprehensive resource for functional 

investigation of long noncoding RNAs 
http://lncrnator.ewha.ac.kr/index.htm  [7] 

TANRIC 
An Interactive Open Platform to Explore the 

Function of lncRNAs in Cancer 

http://bioinformatics.mdanderson.org/main/T 

ANRIC:Overview 
[8] 

DASHR  database of small human noncoding RNAs  http://lisanwanglab.org/DASHR  [9] 

lncRNAdb v2.0 
a reference database for long  

noncoding RNAs 
http://www.lncrnadb.org/  [10]

NPInter v3.0  noncoding RNA‐associated interactions  http://www.bioinfo.org/NPInter/  [11] 

miRCancer  a microRNA‐cancer association database  http://mircancer.ecu.edu/  [12]

miR2Disease 

a manually curated database for microRNA 

deregulation in human 

disease 

http://www.miR2Disease.org  [13]
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