Table S1. Primers used in this study.

Genes Sequence (5'-3') Reference
ERG11-1F TCTGACATGGTGTGTGTGTG [1]
ERGI11-1R ATTGATGCCATCAATGGCAG [1]
ERG11-2F ATCCCACAGGCTTATTTGAAA [1]
ERG11-2R GGTCTCTTTCCTITGGTTTTG [1]
ERG11-3F TGCTGAAGAAGCTTATACCC [1]
ERG11-3R CAAGGAATCAATCAAATCTCTC [1]
ERG11-4F TTACTGGAGACGTGACGCTG This study
ERG11-4R GGTGATCTGTGTCGGTTGGT This study
ERG11-F for RT-PCR CTACTCCCAAAAAAAACCATA [2]
ERGI11-R for RT-PCR TAAACCTAATCCCAAGACATC [2]
MDR1-F TAAAGCAGGCTGGAGATGGA [1]
MDRI1-R ACAACCTCCAACTATAGCTA [1]
CDRI1-F TGAAGCCAGACCCGTAGTTG [1]
CDR1-R CCACTTTGCCCATCCTAACA [1]
ACT-F TTTACGCTGGTTTCTCCTTGCC [1]

ACT-R GCAGCTTCCAAACCTAAATCGG

(1]




Table S2. Antifungal susceptibility test results, missense mutation of ERG11 gene and gene expression levels of Candida tropicalis blood isolates.

Fold expression level

Isolate MIC (minimal inhibitory concentration, pg/ml) Mi.ssense mutations (logy)
number s Tz | 1z | VOR| PZ | FC |AND| MF | CAS | AB in ERGITgene  "ppc11 | MDR1 | CDR1
Fluconazole-resistant isolates
2 8 16 0.25 0.25 0.12 | <0.06 0.12 0.06 0.12 1| ND N/A N/A N/A
4 128 | >256 4 0.5 0.5 0.12 0.12 0.03 0.12 1 | A395W, C461Y, T769C 1.18 1.94 0.91
8 >256 | >256 >8 1 0.5 | <0.06 | 0.015 0.06 0.03 0.5 | A395T, C461T 2.30 1.59 1.11
10 >256 | >256 >8 1 0.5 | <0.06 0.25 0.03 0.12 0.5 | A395T, C461T 1.25 0.15 0.86
16 >256 | >256 >8 0.5 0.5 | <0.06 0.06 0.03 0.06 | 0.25 | A395T, C461T 1.19 0.87 1.27
17 256 256 >8 0.5 0.5 | <0.06 0.12 0.03 0.25 1 | A395T, C461T 0.84 1.20 0.77
19 >256 | >256 >8 1 1| <0.06 0.06 0.03 0.06 0.5 | A395T, C461T 1.57 1.13 1.76
20 256 | >256 >8 1 1| <0.06 0.12 0.03 0.06 1 | A395T, C461T 1.07 0.99 1.28
23 >256 64 >8 0.5 0.5 | <0.06 0.03 | <0.008 0.06 | 0.25 | A395T, C461T N/A N/A N/A
30 >256 | >256 >8 1 1| <0.06 0.12 0.03 0.5 1 | A395T, C461T 1.58 1.64 1.03
41 >256 256 >8 1 1| <0.06 0.12 0.03 0.12 1| A395T, C461T 0.65 1.77 0.82
43 64 128 2 1 1| <0.06 0.12 0.03 0.06 1 | A428G 1.06 0.83 0.89
49 128 128 4 0.12 0.12 | <0.06 0.12 0.03 0.06 | 0.12 | A395T, C461T 1.67 1.55 1.52
56 >256 | >256 >8 1 1| <0.06 | 0.06 0.03 0.06 1 | A395T, C461T 0.78 0.29 1.24
61 32 64 2 0.25 0.25 0.06 0.06 0.03 0.12 1| A395W, C461Y 1.21 0.78 0.85
64 >256 | >256 >8 1 1| <0.06 | 0.12 0.03 0.06 1 | A395T, C461T 0.98 0.38 0.62
67 >256 | >256 >8 2 2 | <0.06 0.06 0.03 0.06 0.5 | A395T, C461T 0.72 0.61 0.78
68 >256 | >256 >8 1 1| <0.06 0.06 0.03 0.06 1 | A395T, C461T N/A N/A N/A
78 64 64 1 1 1 0.12 0.12 0.06 0.06 1 | A428G 0.92 0.84 1.16
84 >256 | NJ/A 4 0.5 0.25 | <0.06 0.12 0.06 0.25 2 | A395T, C461T 1.43 0.68 2.27
89 8 16 0.25 0.25 0.12 | <0.06 0.12 0.06 0.12 | 0.25 | A395W, C461Y 0.72 0.80 0.72
90 8 8 0.5 0.5 0.5 0.12 0.06 0.03 0.06 1| ND 1.35 1.84 1.13
99 >256 | >256 >8 1 1| <0.06 0.06 0.03 0.06 1 | A395T, C461T 2.22 0.49 0.73
105 128 128 8 0.5 0.5 | <0.06 0.12 0.06 0.06 1 | A395W, C461Y 0.76 0.67 0.87
112 32 64 0.25 0.25 0.25 | <0.06 0.03 0.03 0.06 0.5 | A395W, C461Y 1.25 1.33 0.44
116 64 64 2 0.25 0.12 | <0.06 0.25 0.06 0.12 1 | A395T, C461T N/A N/A N/A




Fold expression level

Isolate MIC (minimal inhibitory concentration, pg/ml) Mi.ssense mutations (log?)

number Lo T F7+ | 1Z | VOR| PZ | FC |AND | MF | CAS | AB in ERGI1 gene ERG11 | MDR1 | CDR1
120 »n| 32 2| 05 1] <006| 012] 003] 012]<012|ND N/A | NA | N/A
121 256 | >256 8 1 1| <006| 006| 003] 006 1| A395W, C461Y 068 | 006 | 077
123 5256 | >256 | >8 1 1] <006| 012 003] 006 1| A395T, C461T 131 | 152 | 088
127 | >256 | >256| 8 1 1] <006| 012 006| 006 05| A395T, Ca61T 032 | 051 | 074
141 5256 | >256 | >8 1 1] <006| 012 003] 006 1| A395T, C461T 08 | 097 | 095
147 | >256 | >256| 8 1 2] <006 006| 003 012 1| A395T, C461T 047 | 112 | 086
149 256 | >256 | >8 1 1] <006| 006 003] 006 05]A395T, Ca61T 091 | 084 | 1.18
150 256 | >256 |  >8 1 1] <006| 012 003| 006 1| A395T, C461T 056 | 073 | 0.76
159 2] 64| 05| 012| 006 <006| 003| 003] 003 1| A395T, C461T 111 | 121 | 111
167 »n| 32 012 006/ <006| 012] 003] 012] 05|ND 0.88 | 056 | 0.68
170 2| 64 2| 05| 05| 012] 012] 003] 006| 05| A395W, Ca61Y 232 | 197 | 184
176 2| 32 2| 05| 05| 006]0015] 003] 003 05|ND 012 | 070 | 127
178 5256 | >256 | >8 1 1] <0.06 1 2 8 1| A395T, C461T 081 | 073 | 0.74
181 256 | 256 | >8 1 1] <006| 012] 003] o012 1| ND 149 | 142 | 261
183 64| 64 4] 05| 05|<006| 012] 003] o012 1| A395W, C4a61Y 092 | 163 | 078
185 Rn| 32 025| 012] <006| 012 0015] 006 012 A395W, Cas1Y N/A | NA | N/A
186 R 16 2| 05| 025|<006] 003] 003] 003 1| A395W, C4a61Y 168 | 312 | 253
197 2| 32 4] 025| 012 <006| 012] 003] o012 1| A395W, C4a61Y 104 | 045 | 1.00
200 256 | 256 | 8 1 1] <006| 012 003] o025 2 | A395T, C461T 125 | 1.08 | 003
205 16 8 1| 025] 012] <006 | 012] 006| 006| 025|ND 071 | 059 | 082
213 256 | >256 |  >8 1| 05| <006| 012] 003] o006 1| A395W, C461Y 057 | 035 | 055
216 64| 64 4] 05| 025|<006| 012] 006| o012 1| A395W, C461Y 129 | o088 | 1.32
25 5256 | >256 | 8| >16| 8| <006| 012] 006| 006| 05|ND 1.09 | 042 | 727
230 2| 32 2| 05| 025|<006] 012] 003] 006 1| A395W, C461Y 166 | 053 | 1.20
232 8| 16 >16| >8] 012] 006| 003] 006 1| ND 116 | 1.02 | 069
233 5256 | >256 | >8 1 1] <006| 012] 006] o012 1| A395T, C461T 060 | 028 | 035
235 256 | >256 |  >8 1 1] <006| 025 003] 006 1| A395T, C461T 122 | 023 | 101

Fluconazole-susceptible isolates




Fold expression level

Isolate MIC (minimal inhibitory concentration, pg/ml) Missense mutations (log?)
number Lo k7% | 1Z | VOR| PZ | FC |AND | MF | CAS | AB in ERG1I gene ERG11 | MDR1 | CDR1
1 025| 025 0015| 003 003| <006 0015] 0015| 003] 012 | ND 148 | 156 | 185
5 1| 025] 012] 025] 025] <006| 006| 003| 0.06 1| ND 097 | 196 | 294
12 2 2] 012] 025| 012 <0.06| 006]| 003| 003 1| ND 123 | 101 | 254
13 2] 025 o12| o12| o12] 025] 012] 003] 006] o05|ND 144 | 175 | 170
24 2 4| 012 025| 012] <006| 006| 003] 006| 025|ND 103 | 141 | 091
29 1| 025] 006] 003] 0.015] <006 0015| 003] 003| 025|ND .00 | 103 | 151
35 1 1] o12| 025] 025| 006| 012] 003] 006| 05|ND 116 | 096 | 088
38 2 2] 012] 025| 025 <0.06| 003] 0015 0.06 1| ND 116 | 071 | 080
39 1| 05| 006| 006 006|<006| 003] 0015] 012] 025|ND N/A | NJA | N/A
48 2 2| 012 003| 003] <006] 025| o012] 012| o05|ND 0.75 | 062 | 0.72
53 1 1| 012] 025] 025 <006| 012] 003] 025 1|ND 078 | 072 | 101
55 1] 05| 006| 025 012 <006| 012] 0015] 025 05|ND 162 | 126 | 135
57 1 1| 012] 012] 006| <006| 003] 012] 006] 025|ND 105 | 264 | 1.19
72 2 2| o012 025] 012 <006| 012| 003] 012] o05|ND 074 | 066 | 0.71
77 1 1] 012] 025] 012| <006| 012] 003] 012] 05|ND 114 | 116 | 1.08
92 2 2| 012 05| 025] <006] 003] 003] 0.6 1| ND 121 | 108 | 095
93 1 1| o12| 025] 025]<006| 012] 006| 006 1|ND 090 | 074 | 0.60
102 1 1| 006| 012] 006| 64| 003] 003| 006] 05|ND 154 | 107 | 066
103 2 1| 012] 025] 025 <006| 012] 006| 012 1| ND 095 | 085 | 0.90
108 1| 05| 003] 006 006|<006| 003] 0015| 006| 025|ND 224 | 486 | 356
118 05| 05| 003] 012] 012] <006| 012 003] 003| 05]|ND 120 | 050 | 0.66
119 1 1| 012] 012] 006| <006| 006] 003] 003 05|ND 069 | 095 | 0.74
131 1 1] 006| 012] 012| <006| 003] 003| 006] 025|ND 153 | 148 | 1.16
132 1 1] 006| 012] 025| <006| 006] 006| 012] 05|ND 051 | 1.07 | 057
135 2 1| 012] 012] 006| <006| 012] 003] 012] 05|ND 094 | 081 | 076
136 1 1] 012] 025] 012 <006| 006| 003| 006 1| ND N/A | NA | N/A
137 2 4| o012 025| 012] <006] 012] 006] o012 1|ND 129 | 121 | 095
140 2 2| 012 025] 012 <006| 003| 003] 006| 025]|ND 158 | 1.02 | 125




Isolate MIC (minimal inhibitory concentration, pg/ml) Missense mutations Fold exp(i‘(e);sz;on level
number Lo T F7+ | 1Z | VOR| PZ | FC |AND | MF | CAS | AB in ERG1I gene ERG11 | MDR1 | CDR1
189 2 1| 012] 025] o012 <006| 012] 003] 025 1| ND 096 | 007 | 114
198 05| 025] 0015] 003] 0015] <006| 012| 003] 012] 012|ND N/A | N/A | N/A
208 1 1| 006| 006] 006| 006] 012] 003] 012] 05|ND 167 | 216 | 097
215 1| 05| 006] 012] 003] 012 012| 003] 012 1| ND 046 | 064 | 027
21 2 1] 012] 025] 012 <006| 006| 003] 006| 05]|ND 074 | 068 | 0.86
229 2 2] 012] 025| o012 o012] 0015 003]| 006]| 05|ND 060 | 083 | 059
239 2 2] 012] 025| 025 <0.06| 006] 003| 003 1| ND 084 | 062 | 101
240 2 2] 012] 025| o012 <0.06| 006]| 003| 025 1|ND 055 | 1.00 | 0.68

*MIC value from Sentititre YeastOne, **MIC value from microbroth dilution along CLSI recommendation document M60.
Abbreviation: FZ, fluconazole; 1Z, itraconazole; VOR, voriconazole; PZ, posaconazole; FC, 5-flucytosine; AND, anidulafungin; MF, micafungin;
CAS; caspofungin; AB, amphotericin-B; N/A, not available; ND, not detected.
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