Table S8 Relative synonymous codon usage analysis (RSCU) of BnATGs.

Phe

Leu

lle

Met
Val

Ser

Pro

Thr

Ala

Tyr

TER

His

GIn

Asn

Lys

Asp

Glu

BnATG1 BnATG3 BnATG4
1.07 0.86 1.09
0.93 1.14 0.92
0.95 0.82 0.79
1.30 1.68 1.30
1.27 1.12 1.69
1.12 1.20 0.64
0.70 0.31 0.95
0.67 0.86 0.63
1.09 1.53 1.14
1.35 0.76 0.74
0.56 0.71 1.12
1.00 1.00 1.00
1.43 1.39 1.99
0.53 0.72 0.55
0.76 0.72 0.52
1.28 1.18 0.94
1.50 0.75 1.61
0.62 0.59 0.49
1.42 1.56 1.54
0.70 0.81 0.87
1.57 1.97 0.95
0.34 0.34 0.42
1.64 1.18 1.65
0.45 0.50 0.97
1.54 1.10 1.53
0.68 0.93 0.59
1.05 0.78 1.36
0.73 1.19 0.52
1.50 2.06 2.28
0.39 0.44 0.35
1.38 1.28 0.92
0.72 0.22 0.45
0.96 1.34 1.14
1.05 0.67 0.86

3.00 1.20
1.64
1.28 1.61 1.12
0.72 0.39 0.88
0.90 1.22 1.39
1.10 0.78 0.61
0.92 1.32 0.83
1.08 0.68 1.17
0.74 0.75 1.22
1.26 1.25 0.78
1.43 1.59 1.33
0.57 0.41 0.67
0.93 0.91 1.07
1.07 1.09 0.93

BnATG5

1.05
0.96
0.62
1.07
1.15
1.47
0.59
1.11
0.90
0.96
1.14
1.00
1.66
0.57
0.91
0.87
2.04
0.44
1.17
0.68
2.50
0.20
0.87
0.44
1.35
0.25
1.44
0.97
1.18
0.50
1.19
1.13
0.86
1.14
1.50
1.50
0.70
1.30
1.45
0.55
1.11
0.89
1.16
0.84
1.65
0.35
1.24
0.76

BnATG6
1.17
0.83
0.93
1.32
1.63
0.88
0.25
1.01
0.88
1.18
0.94
1.00
1.47
1.03
0.52
0.98
2.30
0.58
1.27
0.50
2.17
0.21
0.97
0.64
1.09
0.95
1.03
0.93
1.47
0.80
1.40
0.34
1.21
0.79
0.75
0.75
1.06
0.94
1.14
0.86
0.94
1.06
0.89
1.12
1.68
0.33
1.18
0.82

BnATG7
0.72
1.29
1.04
1.07
2.21
0.92
0.34
0.45
1.23
1.22
0.56
1.00
2.15
0.54
0.69
0.64
191
0.61
1.22
0.65
1.65
0.38
1.15
0.83
1.47
1.12
1.18
0.24
2.39
0.43
0.90
0.28
1.14
0.86
3.00

1.54
0.46
1.26
0.75
0.54
1.46
1.15
0.86
1.19
0.81
1.23
0.78

BnATGS8
0.96
1.05
0.42
1.20
1.49
1.16
0.96
0.78
1.10
1.66
0.24
1.00
1.21
1.32
0.36
1.11
1.82
0.47
0.78
0.19
1.85
0.16
1.45
0.54
1.75
0.46
1.33
0.46
2.25
0.35
1.04
0.36
0.88
1.12
1.04
0.46
0.74
1.03
1.33
0.67
0.75
1.25
0.85
1.15
1.11
0.89
0.77
1.23



>1
<1

Cys
TER

Trp
Arg

Ser

Arg

Gly

uGuU
uGC
UGA
UGG
CGU
CGC
CGA
CGG
AGU
AGC
AGA
AGG
GGU
GGC
GGA
GGG

1.46

0.59
1.36

2.40
1.40
1.13
0.56
1.60

1.42

1.51
1.46
141
0.79
1.36

1.29
0.71

1.87
191
1.47
0.70
1.23

0.80
1.20

2.05
217

1.05

2.02

1.00
1.00

1.94
0.83
111
0.76
131

1.22
0.78

2.00
0.80
1.45

1.59

0.72

2.67
1.42
0.95

171




BnATGY9 BnATG10 BnATG1ll BnATG12 BnATG13 BnATG14 BnATG16 BnATG18 BnATG20

0.76 0.57 115 151 0.88 1.30 1.18 0.88 0.91
1.24 1.43 0.86 0.49 112 0.70 0.82 1.12 1.09
0.73 0.58 0.97 0.61 0.45 0.42 0.87 0.50 0.86
1.28 1.49 1.16 0.97 1.60 1.30 1.69 1.25 1.54
137 158 1.09 115 0.91 1.22 1.13 1.45 1.98
1.06 0.56 117 0.25 1.49 1.27 1.03 1.16 1.20
0.49 0.46 0.38 1.58 0.42 0.68 0.47 062 [000
1.08 1.35 1.24 1.43 1.14 1.13 0.81 1.02 0.43
1.23 0.95 1.03 173 0.59 1.30 1.00 1.18 1.00
1.07 1.81 1.11 0.53 1.52 0.95 0.90 1.15 0.67
0.70 0.24 0.86 0.73 0.90 075 1.11 0.67 1.33
1.00 1.00 1.00 1.00 1.00 1.00 1.00 1.00 1.00
1.40 2.05 135 1.40 155 1.88 0.64 1.53 1.17
0.75 1.10 0.83 0.39 117 0.67 0.72 0.98 1.17
0.69 0.73 0.36 0.69 0.28 0.36 1.20 0.45 0.67
115 [N0Ms T 147 152 1.01 1.10 1.45 1.04 1.00
1.44 1.56 1.45 131 173 1.56 2.28 1.62 157
0.68 0.22 0.93 0.86 0.97 0.75 0.84 1.12 0.78
1.16 1.56 1.39 1.97 1.01 1.41 0.64 0.82 1.17
0.61 0.67 0.45 0.75 0.67 0.62 0.58 0.70 0.65
1.66 2.86 178 153 2.41 1.47 1.17 1.31 2.00

050 | 000 | o066 | 000 @ 037 0.45 0.49 0.66 1.38
1.30 0.57 1.02 1.87 0.59 151 1.46 128 [ING00NN

0.54 0.58 0.55 0.60 0.64 0.57 0.89 0.75 0.63
1.73 161 1.34 1.19 1.92 1.63 1.22 1.54 1.04
0.54 0.47 041 [ 015 | o075 0.48 0.87 0.87 1.14
1.34 0.95 1.58 1.48 0.88 1.03 1.33 0.99 1.15
0.39 0.97 0.68 1.19 0.46 0.86 0.58 0.59 0.69
2.29 2.45 1.82 2.67 1.64 1.90 1.94 1.81 2.09
0.24 0.44 0.48 0.19 0.64 0.64 0.60 0.72 0.42
0.77 0.67 1.06 0.38 0.88 0.99 0.81 0.93 0.96
0.71 0.45 0.65 0.76 0.84 0.48 0.66 0.54 0.54
1.05 0.50 0.88 1.42 0.41 1.26 0.93 1.07 1.00
0.95 1.50 1.13 0.58 1.60 0.74 1.07 0.93 1.00
3.00 0.75 0.50
3.00 1.38
1.13 1.33 1.25 1.44 0.78 1.24 1.27 1.19 1.14
0.87 0.67 0.75 0.56 1.22 0.76 0.73 0.81 0.86
0.98 0.25 0.70 111 0.90 0.95 1.19 0.76 1.10
1.02 1.75 1.30 0.89 1.11 1.05 0.82 1.24 0.91
0.95 0.20 1.04 0.59 0.73 0.99 1.11 0.89 0.78
1.05 1.80 0.97 141 1.27 1.01 0.90 111 1.22
0.81 0.80 0.67 1.24 0.65 0.92 1.07 0.93 0.82
1.19 121 1.33 0.76 1.35 1.08 0.94 1.07 1.18
1.32 1.92 1.37 1.46 1.15 1.46 1.29 1.25 1.49
068 | 009 | 063 0.54 0.85 0.54 0.72 0.76 0.52
0.89 0.76 0.76 0.56 0.86 0.82 1.10 0.83 0.95

111 1.25 1.25 144 1.14 1.18 0.91 1.18 1.06



0.69 1.57 0.73 1.50

3.00 3.00 113 3.00

1.00 1.00 1.00 1.00
1.01 1.21 066 | 033

103 | 04 070 0.78

0.94 0.62 0.68 0.67

0.60 1.23 0.77 0.67

0.90 1.00 0.72 0.71 0.82 0.60 0.69 0.85 1.04
1.19 1.00 1.06 0.81 1.06 0.99 0.90 0.78
1.85 171 1.60 3.33 1.78 2.26 153 1.77 1.67
1.28 1.29 153 1.00 1.73 1.01 1.42 1.89
1.11 1.45 1.54 0.71 1.35 1.33 0.87 1.10 0.63
054 036 @ 093 0.67 0.73 0.78 0.77 0.82 1.50
1.39 1.45 0.87 161 1.10 1.12 113 1.41 1.38

0.97 0.73 0.67 1.01 0.84 0.77 1.24 0.68




BnATG101 BnTOR

0.94
1.06
0.34
0.81
1.83
1.09
1.06
0.87
1.04
1.19
0.77
1.00
1.49
1.04
0.54
0.93
1.03
1.69
0.82
0.47
1.75
0.97
0.99
0.28
2.40
0.61
0.45
0.54
0.33
1.07
1.93
0.67
0.84
1.16

1.16
0.84
0.88
1.25
2.00
0.65
0.58
0.64
1.53
0.85
0.62
1.00
1.86
0.57
0.65
0.92
1.89
0.55
1.06
0.58
1.69
0.39
1.44
0.48
1.44
0.73
1.30
0.53
1.89
0.50
1.15
0.46
1.25
0.75

BnVPS
1.14
0.86
0.36
1.26
1.52
1.38
0.46
1.03
121
0.80
1.00
1.00
1.64
0.83
0.70
0.84
1.42
0.86
1.06
0.56
1.75
0.44
1.18
0.62
1.51
0.63
1.31
0.56
1.45
0.78
1.16
0.62
1.06
0.95

BnVTI112
0.31
1.69
1.44
1.99
1.66
0.33
0.41
1.15
1.72

oo
1.00
1.36
1.12
0.32
1.19
1.85
1.06
0.91
0.25
0.75
0.50
1.75
1.00
1.18
1.12
0.81
0.90
244
0.58
0.63
0.36
0.44
1.56

- 1.50 1.88

0.73
1.27
1.30
0.70
1.38
0.62
1.20
0.80
1.12
0.88
0.98
1.02

1.25
0.75
1.10
0.90
1.29
0.71
0.93
1.07
1.64
0.36
1.15
0.85

1.23
0.77
1.06
0.95
1.14
0.86
0.73
1.27
1.40
0.61
1.05
0.95

0.81
1.19
1.06
0.94
0.81
1.19
0.76
1.24
0.96
1.04
0.83
1.17



1.03 1.17
0.97 0.83
3.00 3.00
1.00 1.00
1.01 1.25
2.18

0.76

0.90
1.27 1.28
0.71 0.63

1.43
1.41 1.07
2.26 1.40

1.10
0.90
1.50
1.00
1.02
0.62
0.72
0.63
1.09
1.01
1.57
1.45
1.02
0.67
1.64

0.96
1.04
1.13
1.00

0.61

0.91
1.02
2.22
2.07
0.98
0.72
1.44



