Table S5. DEGs related to transcription factor under salt stress

Treatment Gene id Symbol Family LogioP log:FoldChange GO KEGG
101761227 AILS AP2/ERF  7.99x1073 Inf G0:0007275; GO:0006355; GO:0003677; GO:0003700; GO:0005634 K09285
101773645 ERF105 AP2/ERF  1.28x107° 2.48 GO:0006351 K09286
101777485 ERF2 AP2/ERF  9.60x1074 2.56 GO0:0006355; GO:0003700; GO:0003677; GO:0005634 K09286
101784800 ERF094 AP2/ERF  5.12x1074 4.05 GO:0006351
101785798 bHLH48 bHLH 5.46x1073 -2.36 G0:0046983; GO:0003677
101755679 UNE10 bHLH 9.41x107* 1.76 G0:0009506; GO:0046983; GO:0009567
101765898 bHLHI112 bHLH 5.95x1073 1.54 G0:0001228; GO:0045944; GO:0001046; GO:0046983; GO:0005634
101780831 bHLHO041 bHLH 1.14x1073 2.21 GO:0046983
101753232 HHOS GARP 5.51x1073 -2.19 GO:0006355; GO:0003677; GO:0005634
101759317 Hsf C-2b HSF 3.35x107* -2.00 GO0:0006355; GO:0043565; GO:0003700; GO:0005634 K09419
101770723 Hsf C-2a HSF 4.05%1074 -2.94 GO:0003677 K09419

TS/TC 101768861 PHL11 MYB-MYC 8.11x107 -2.55 GO:0006355; GO:0003677; GO:0005634
101773024 MYC2 MYB-MYC 1.38x107* -7.12 GO:0046983
101774132 NAC104 NAC 3.03x107* -3.42 G0:0048367; GO:0006355; GO:0003677; GO:0010089; GO:0043067; GO:0005634
101777848 NAC72 NAC 2.64x1073 -2.44 GO:0006355; GO:0003677; GO:0005634
101786033 JUB 1 NAC 6.38x1073 -3.04 GO:0006355; GO:0003677; GO:0005634
101785579 NF-Y NF 6.06x107* -Inf GO:0005634; GO:0046982 K08065
101767348 PCLI PCL 7.29x1073 -1.98 GO:0006355; GO:0003677; GO:0005634
101763706 GTLI Trihelix 5.59x1073 -1.91 GO:0003677
101756467 WRKY33 WRKY 6.48x1073 1.66 GO:0006355; GO:0043565; GO:0003700
101756513 WRKYS57 WRKY 9.73x107* 4.62 GO:0006355; GO:0043565; GO:0003700
101758356 WRKY70 WRKY 6.44x1073 1.43 GO:0006355; GO:0043565; GO:0003700
101762911 WRKY70 WRKY 5.11x1073 1.64 GO:0006355; GO:0043565; GO:0003700
101769236 WRKY4 WRKY 6.75x1073 1.84 GO:0006355; GO:0043565; GO:0003700
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