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Supplementary Figure S1. Digital images of Stage II cultured cells taken 4 hours after activation with LPS and 

ODN1826  taken with 20x objective using Zeiss Primovert microscope equipped with an Axiocam model 105 

color‐capable digital camera. 
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Supplementary Figure S2. Flow cytometry analysis of Stage  II DC  that completed stage  I culture  in various 

serum‐free media  (expressed  as  histograms).  Stage  II  cultured  DC were  activated with  a  combination  of 

ODN1826  and LPS,  harvested  and  stained  24h  later with  fluorochrome‐conjugated  antibodies  against  I‐Ad, 

CD11b, CD40, CD80 and CD86  (black  traces). Gray  traces  represent  isotype‐matched  controls. “FBS”, RPMI 

medium  supplemented with  10%  fetal  calf  serum;  “HL‐1”, RPMI medium  supplemented with HL‐1  serum 

substitute; “M‐SFM”, Macrophage Serum‐Free Medium; X‐V20, X‐Vivo 20 serum‐free medium. 
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Supplementary  Figure S3. Representative  IFN‐γ ELISPOT  images  of  stimulated  immune  splenocytes  from 

individual mice. Splenocytes  from mice vaccinated with SFM‐DC pulsed with either egg ovalbumin class  II 

peptide (OVA) or rat ErbB2/HER2 class I peptide (HER2) or from untreated mice (none) were stimulated with 

recall antigen (OVA, HER2 or no stimulation [None]) in a IFN‐γ ELISPOT assay.     

 

 

 

 

 

 

 

Supplemental  Figure  S4.  Analysis  of  products  secreted  by  cultured DCs.    Supernatants  from  cultured 

activated  Stage  II  murine  SFM‐DCs  either  treated  with  ODN1826  and  LPS  (activated)  or  left  untreated 

(unactivated) were collected and analyzed via protein antibody array  for  the expression of 97 cytokines and 

chemokines associated with inflammation. Boxes indicate products produced at higher levels by activated DCs.     
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Supplemental Figure S5. Sequences of all peptides in rat HER2 overlapping peptide library. A peptide library 

was constructed based on the extracellular domain sequence of rat ErbB2/HER2. It consisted of 62 peptide 20‐

mers overlapping by 10 amino acids each Underlined peptides (P9, p17, p35 and p48) were the four focused on 

in main studies.   


