Supplemental Table S1. quantitative PCR primers

Gene Primer sequences (5'—3")
TDH? F cggtagatacgetggtgaagtttc
R tggaagatggageagtgataacaac
TDH3 F tttcccacgatgacaageac
R gaagcccatggeaagttage
RDNIS F aactcaccaggtccagacacaataagg
R aaggtctegttegttatcgeaattaage
KRELI F  aactggttetgttacccaaatcaactcaac
R aacgcttcaatgtgacttetgtttcee
SGAl F tccaaacggatatttcctgggtggtactgag
R geatgatctattgtgtttacattagcgggtag
PGMI F tgatcctgecaaageatacg
R ttgegetgtttcgetaagaa
PGM2 F geetggtacctetggtttge
R ccatcaccaccgacaacaag
PRMIS F aagaggtcaccgetetetge
R accagcagtgccaaactgaa
PGLI F acttcacccaaaccccattg
R tcgaatggagcaaccaaatg
HXK F aggggaggtagtigeaatgg
R tccggtgaaaggaagattgg
HXK] F attccaatgattcceggttg
R cegeteaacttgaccaacac
HXK? F aaattttgegtttggecttg
R tgtccatgacgaaaggettg
GLKI F geeggteateggatgtattt
R gacccccattcgacattgat
GALIO F tgaaatggcagaccgagttg
R geetegacaccecttaactg
PFK] F actccegtgectttgttgtt
R atcggeaccggtageaatac
FBPI F cgectcaaaaggecatetac
R tgtetgettggggttgtttg
FBAI F ggcetttgeacccaatetete
R aaagcgatgtcaccagegta
TPIl F ggtaccggtttggetgetac
R getaccgttageggaaccac
TDHI F atggtccatcccacaaggac
R ggcaagaccttaccgacage
PGKI F attggtggtggtgacactge
R agcaacacctggeaattect
TDAL0 F gcgeaacccagaaatcaaat
R geacttgttcgteggtcate
ALD? F teattcceecaaccatette
R gegageecgtageaagtate
ALD3 F teattcceccaaccatette
R gcgagececgtageaagtate
ALD4 F aaccaacggggttgttcatc
R gectettecacategtecte
ALDS F aaggtcgetgecgatactgt
R cgeagcaaacttcaccagag
ALDG F tgaatgggctacccaagace
R gtaacatccccacgggetaa
HEDI F gegeacaaaaggaaaagetce
R ggcgtaacceccacttgtta
GCyi F tggcagtcgaaagagaacga
R ttgatggcttgaccgacttg
DAKI F aggcggtaaaagetgeagag
R tgaatcgecgacatacgaag
DAK? F Ctgatcgatgctctgcaacc
R tteggeaccatcataageag
GUTI F atggegeactgacgacteta
R tagccattggaccacageac
GPPI F catcgaagttccaggtgetg
R tgtcacgggtaccagaggtg
GPP2 F cattgaagtcccaggtgeag
R atcacgggtaccggaagttg
GPT2 F accacccggaaatcatcaag
R tccgggattteettgatttg
SCTI F tatggcetcttggttgeatgg
R atggggtcaccgaattcaac




Gene Primer sequences (5'—3")

PHMS F ttgcaaagtgggttgtcgag
R atggataacatggeccatce
GPM?2 F geaagcacaccatccaatgt
R gcgtcaatccaaccacagaa
ENOI F tgacgaaggtggtgttgctc
R cttaccgtcgtgaccageag
cDCi9 F cgatttgccagcetttgtetg
R aaaacatcgttggeggttct
PCKI F cagaatcaaagtcegegttg
R ctgaccagegttccagacag
PDAI F cttcattcaaacgccaacca
R tgtcctcaggggecttetta
PDBI F ccgetttgaagggtttgaag
R tttgcageggaattgacaac
THI3 F geaagcetctttggggatetg
R ttgcggggaatttatecttg
PDCI F catgatcagatggggcttga
R gagectttggaccgtgaate
PDCS F gatcagaaacgccaccttee
R ctgggacagcaacaggtttg
PDC6 F gcctecacgeagagtacaacg
R tggcgatcttgtgattttcg
LPDI F gecacgggctctgaagttac
R aacccatttccaatcegatg
LATI F ggctaagagggtgccagatg
R gtggeaacagegactgagac
ACS] F ttttatgttgcgecaactge
R acccaagcaacgcaaagatt
ACS? F ccttgggtaccgectcaata
R tgggtagecttgtgacgttg
ADHI F cgttaagggctggaagateg
R ccagacaagtcagegtgagg
ADH? F cgttaagggctggaagateg
R ccagacaagtcagegtgagg
ADH3 F aagccgecaaaattcaacag
R accagagatggcaacccagt
ADH4 F getgttgetgtcaacgatee
R gaggcggtggaaacataage
ADHS F tcgatggtggtaatgccaag
R actccatgagaaccgecatt
ADH6 F tecatcacatttggetgete
R tttttacctggaccgcaace
ADH7 F ggcgatcatgacgttgatgt
R tgggactggaccecaattac
SFAl F aatgactgatgggggtctgg
R ggeagecacaccaatgataa
Tl F acccatggccaaatgttgat
R ggagcaccaacageectate
e F attcggatcacgaaggtggt
R caaacctgatgcaagggaca
T3 F tgegttgagtgaccegtate
R cttgtgetgetaacccatge
ACO! F tgccatcaagagacccattg
R tccagegtttccacattctg
IDP1 F atgtgccaccatcactectg
R cgecgagaatgtttetgatg
DP2 F tcggecaaatattggaaage
R tagattccaccgegtcaatg
DP3 F ataggccgtcatgettttgg
R gegateccaccacttttagg
IDHI F atccgteccetggtgtagtgg
R ggcgaagtcaaaggcaaate
IDH? F aaggtggtcaccaacccatc
R taaagaaccggegetcaaac
KGDI F acccattcccatttgetcag
R tetgtgtatgeccacgaacce
KGD? F tattccagecgtcaatggtg
R ttacgaacgacgggggtaac
1SCI F atgggtggtgatgettttce
R ttcgatttcggecttaccac




Gene Primer sequences (5'—3")

1SC2 F ggatttccagegttcactee
R cctetaccteeggtcaatge
SDHI F attcccacgaagtggaatgg
R ttggeaccatggacagaaac
SDH? F ggaaggccttttgtttggtg
R tagcacttggetegtetgga
SDH3 F ctcegecttttcaagageag
R cegetttggtgttcatttca
SDH4 F caggtggtgttaggggcact
R acgacggacaaggcaaagat
SDHO F gggtetggetgectaatcac
R ttccatggtgattgetetgg
SHH3 F ccecgageatctgtattegt
R cggecattgtggaattcttt
SHH4 F aaagcagagctcagggticg
R accaagggaactgcgatcag
FUMI F aagaatgccattgectttgg
R ggcctgttgaatagecttgg
MDHI F tccgtggtcaaggggtttac
R atggcgaacaagtcatcacg
MDH2 F acatggaacgcaaccaaatg
R tcgatgcaacgaattccaag
MDH3 F tggaaagttcgcaccaaatg
R ctgecacgtaccaggtcaagg
HISI F agtggttccgtggaggeate
R gtggcttaggacggtggcte
HIS? F cgggeaactgcaacgaagaa
R gegecgecataggagtetat
HIS3 F caccactgaagactgeggga
R gegtacggectgttcgaaag
HIS4 F ggtgccaacactgcaacctt
R cctecttettggeaacgeac
HISS F tggtggctctacagetccac
R ctggecaactcetgetgttge
HISG F gacggtegttggattgtgge
R ccttcaacgtetgeagegtg
HIS7 F agctctaggtgctggggaga
R gccactggatgcaatgacgg
PRSI F ggtgacgatgaggcagacga
R tegtcttcggagtcgacage
PRS2 F getgcgaaaagggtggctte
R cgacaagcagcattcgegaa
PRS3 F gcttcgaagactgegtetge
R tgatcacacceggetgttgt
PRS4 F tggatctccatgecteecaa
R cetgeatcaggegacaccaa
PRSS F tccagagtggttgtggecag
R taaccctcgaggcagaageg
RKII F tcgatgeggatttcggtgaa
R tgtttccaccacgeccacta
RPEI F agggcatcaaagctgeatge
R ttggcctccaaacccaggtt
TKLI F aactcaggtcacccaggtgc
R ccagtctgggttggttggat
TKL2 F atagcgcaggecaactttge
R cccaattgeagatgtecege
NOMI F ttggtggaattcggeaccca
R agagccttcttcaccgtege
TALI F tgcegaggeccaagttactt
R aacacctgggteggcttcac
AROI F ggtgeccatgetgettttgt
R tccagggacaacgtgecatt
ARO? F gcggacttcacgtactcgga
R ctgaagcgacacggecaatc
ARO3 F ccatcggegecagaactact
R gttcatgtgecageggetete
ARO4 F ctcaattgectgeeggttee
R tggegttttcaccgttageg
ARO7 F tcaccaattctgecgttgaaga
R cgttggtagggtecacacca




Gene Primer sequences (5'3")

AROS F accttccecgtgecaattga
R ggageaccaggtgtceagtt
TRPI F geaggtgggacaggtgaact
R geaggtgggacaggtgaact
TRP2 F gaaggagaaaggegtggeget
R caataccaccgecagettge
TRP3 F getgaagtcaagegtgecte
R atgcaccagectetgegtat
TRP4 F atgtccgaggegactttget
R ccagcaacgcatcgtgtagg
TRPS F tacccaggtgtcggtccaga
R agcctgagegtcagtagetg
PHA2 F cggecgattgegacaacatt
R geetgegtteteccttetet
TYRI F tggtatccaggeaaagegact
R tccggeagettacaactegt
SERI F caacatttcggagcagggcc
R tggeatcettcgaacggtga
SER2 F tggtgggteacggtggtaac
R ttetgeacctttggettgge
SER3 F geettgggtactgecagaca
R gegecatccttcatageage
SER33 F tegetgetatgaaggacggg
R geacctgeaattttgttggee
CHAI F tgattgaaccggeatgtgge
R aggagccgecacaageaata
i F tgaagagcgtggcttgacga
R cgggaacaaagacageaccg
MYCI F cattgctggetgeggtactg
R tccgetagaacgacatggea
MET? F agggaggagacacgeaaace
R tggacaccacgctttgacct
MET6 F acgttgetgetgecctagaa
R ccttaacggeageategtgg
METI7 F aaggtggtgctgetgetttg
R caccagtgtgtgecaaacct
CYS3 F aatcgcttcctcagggetee
R gegttggegactttggtgaa
CYs4 F ttgetggtgctggtactggt
R cgaatgggtcageaccaacg
IRCT F ggcaatgttaccaggtgeeg
R gatttccgagecaageagee
STR2 F atcttcageggegactcgaa
R cgeatcttcgcaccatagge
STR3 F ggattacgetccaaccegga
R tcgaaggaccecgtttcgaa
SaMl F tgtgaaaccgeggeaaagac
R agtcgaaacccttggeggaa
SAM? F tggtectcaaggtgacgetg
R ttaccggagaaggeaccacc
SHMI F tgatcgtggeeggtacttce
R ggacaacattggetgecace
SHM? F atcgccgacaaatgtggtge
R agatgggatgacacctgegg
GLYI F acgacttgcggtcagacaca
R acagcgtcaccgatagagge
THRI F gtcaggtgecaggeccaacta
R tagcaccatcgtaggeagge
THR4 F aacacaacgtcggtgetgtt
R accgttggtggettggaaga
ILV2 F ttacaacgggtgtggggcaa
R caacttgagcaccgatggeg
13 F accggtgacactttggcaga
R tttgcaagtgaccgttggee
ILVS F getgecatcgaagacggttg
R gagcggeatcggacaacaag
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caagacctcccttgeccaca
acaccgggttcgttttgcac
ggcagttcaagaagetegee
accgggaacagtgeaaatge
aaagcgaacgecttggeatc
aagtccegggtetttgteeg
ctegetactggtgececcatt
teggtgaatgtetggecgaa
getgecctgtgggtecttat
ttgtcaccacagecteetgg
atcgtecacaccateggtee
taccaaaggccagegaacca
tgggtttgttgecatetgeg
accgtggceatggttegtaca
tggegtgtageteteteega
ccttcgaccteggecaaaga
gcaacccaageggeatcttt
ggagacaccaacaccceaca
agaatgttggeetgetgcca
caccattggeaccacgeaat
tteceggtactecaggacet
gecacgtegteaccttetet
gtecgeagtttgggecattt
tacagctagggegectgtac
geactettgegeccataace
tecagtggeaaaccettggt
actgeaggtttggttgeace
tggggagaaaccageacctg
gggtegtgcaaaagtteggt
aagaacggecggaacaaacg
cgttatcggtgeeggtgttg
agaacgctcagettcageca
acgcattecttecaccecaa
ccgtatgggacttcggecat
gggecatttetgacgecatg
acagtgtctgecgeagtett
cggtgccategatetgttge
aaagggaccaccacgggaag
gegggcteactggtggatat
aaccattggcagaggeacct
acggcecctgtgatettggag
acccaaccttccaagectee
ccaattgectggaacgaagea
gectaaccaageaaaceegg
ccatgcecatggttctgeace
cagcttcgttgtggcccaag
gctttggaaggtggteccag
ttettgecatgageccacct
getttggaaggtggtgecag
ttcttgecatgageccaccet
aaagcceggcttgaaaccacg
gggeegeatgeatttgetaa
atgtccageaccctgtgagg
agccagtgegtgtacttggt
accgettecatgactgeett
ccttecttggegacggatet
caaacccagatgecatgeeg
cggtcecaacgtcagaacct
agggtgtegacteetetggt
actcaccagaccgtccaage
gtgeggtggtgtectactca
agecgtagcageatecatgt
acgetetgaagecagacgtt
tggtttgggcgacgggaata
gcaccagegattttgtccca
gttggegacgecggaattac
tgctgagagaaacggtgega
cagcttggectgtttcgeaa
ggggtggeagattcactggt
tetgeaageeegetgtgtat
tttgeatgttggecaacggt
tcgaaccttcaccatcgega
accaagtgaggctcateegg
cattgacgatggtggcageg
tcaaggtgggtggtgecatt
ggcteaattecctgegette
cgeegecttttecatgtace
tttgtttet, cac;




