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QP--TPONQ--QCRRS---ASSPPLTLTLD-SDLEDDV-FAPRSDRTNDLFTTRNLDIFG

RHNSPPP----QNRRS---ASSPPLTLTFD-SDLEDDVEVCPRTDNGNDPEFSTTNLEIFG
RPSAAPP----PSRLS---ASSPPLTLPLD-MDLDDDVEVSPRTDNGNDRFSTTNLEIFR
RPSQAPP----FCRLS---ASSPPLTLPLD-IDLDDDVEFVSPRTDNGNDPFSTTNIEIFR

RP--APPPQ--PCRRS---ASSPPLTLTLD-SDLEDDVEVSPRTNSGSDPEFSTTNLEIFR
ROTQASPQQ--HCRRS---ASSPPLTLTFD-S-DLEDDVEFSPRTDAGNDREFSTTNLEIFR
ROQISTP-Q--QCRRS---ASSPPLALTFD-SDDLEDDVFAPRTDNGNDRESTTNLEIEFN
I---SRNPQ--PARLS---ASSPPLSLTFD-SDIEDDVF-APRTDR-NDIFSTRNVEIYG
TR--PSTSQ--PCRLS---ASSPPLSLTFD-TDLEDDVFTAPRSDR-NDIFSTRNVDIFG
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SREGNPRTPAGVLLSPRRERRFTFAVTSEKHWRDKGGTREEEDAGIPISDTDEPDAPSPE
——-YGSPRTPAGVLLNGRSERSFTFSVSSQKQCRDKGGTDHADGA----HAAYTDDDDAN-
——-YGSPRTPAGVLLSPRRERTFTFSVTSEKHWRDKGGTDVADGV----SRGDGISDTDSD
—--YGSPRTPAGVLLSPRRERTFSFSMTSEKHWRDKGGTDVADGV----TPGELSDAECDR
—-YGSPRTPAGVLLSPRRERTFSFSMTSEKHWRDKGGTDVADGV----TPDEMSDAECDR
—-—-YGSPRTPAGVLLSPRRDRKFTFSVSSEKHWRDKGGTDVADGV----TDADVTDAVTS-
—--YGSPRTPAGVLLSPRRESSFNFSVTSEKHWRDKGGTDVADGV----GDTDETDAASP-
—-—-YGSPRTPAGVLLSPRRDSSFSFL-TSEKHWRDKGGTDVADGI----MDTDVTDAALP-
——-YGSPRTPAGLLLSPRRERAFTFSVTSEKHWRDKGGTDVADGV----ASADVTDSSSP-
—-YG--RTPAGVLLSPRRERSFTFSVTSEKHWRDKGGTDVADGV----VDEDVTDAADP-
—--YG--RSPAGVLLSPRRERSFNFSVTSEKHWRDKGGTDVVDNV----IDADVTDAATP-
——-CNSPRTPGGVLFSPRRERKFTFSS-SEKHWRDKGGTDVTDGV----SDADETDAGTPD
——-YGSNRTPAGVLLSPRRERSFTFSSSSEKHWRDKGGTDVADGV----TDTDETDAISPE
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