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NDUFC1==ENSG00000109390
OGFOD2==ENSG00000111325
RPAIN==ENSG00000129197
CLTA==ENSG00000122705
ROBO3==ENSG00000154134
RHOT1==ENSG00000126858
UBXN11==ENSG00000158062
TROVE2==ENSG00000116747
PRPF40B==ENSG00000110844
RPS3==ENSG00000149273
CCNDBP1==ENSG00000166946
SPATA7==ENSG00000042317
ENKD1==ENSG00000124074
JADE2==ENSG00000043143
USP54==ENSG00000166348
RNF175==ENSG00000145428
TARBP1==ENSG00000059588
CSAD==ENSG00000139631
MAP2==ENSG00000078018
TMEM116==ENSG00000198270
MCTP1==ENSG00000175471
STAG3L5P-PVRIG2P-PILRB==ENSG00000272752
WARS==ENSG00000140105
PICALM==ENSG00000073921
BRD9==ENSG00000028310
CASP7==ENSG00000165806
GPS1==ENSG00000169727
NTMT1==ENSG00000148335
PHF21A==ENSG00000135365
ZC3H11A==ENSG00000058673
ECT2==ENSG00000114346
PDCD6==ENSG00000249915
KLHL2==ENSG00000109466
CDCA7L==ENSG00000164649
COPG1==ENSG00000181789
DCTD==ENSG00000129187
VIPAS39==ENSG00000151445
ZNF317==ENSG00000130803
GSG1==ENSG00000111305
BORA==ENSG00000136122
SORBS2==ENSG00000154556
ZNF561-AS1==ENSG00000267106
CD59==ENSG00000085063
IFT88==ENSG00000032742
LRRC27==ENSG00000148814
ZNF789==ENSG00000198556
LCLAT1==ENSG00000172954
EME1==ENSG00000154920
TOP3B==ENSG00000100038
PHPT1==ENSG00000054148
SNHG5==ENSG00000203875
PCBP2==ENSG00000197111
FCRLA==ENSG00000132185
ZNF213-AS1==ENSG00000263072
RAD51AP1==ENSG00000111247
IMMP1L==ENSG00000148950
LMBR1L==ENSG00000139636
PTBP1==ENSG00000011304
FAU==ENSG00000149806
ASCC2==ENSG00000100325
HMGN1==ENSG00000205581
PRUNE==ENSG00000143363
GGT1==ENSG00000100031
ASB8==ENSG00000177981
ANXA2==ENSG00000182718
CAPRIN2==ENSG00000110888
TRA2A==ENSG00000164548
CTNND1==ENSG00000198561
LINC00963==ENSG00000204054
IFT20==ENSG00000109083
DMPK==ENSG00000104936
UCKL1==ENSG00000198276
HNRNPUL1==ENSG00000105323
NUTM2B-AS1==ENSG00000225484
MTMR14==ENSG00000163719
ENDOV==ENSG00000173818
PIF1==ENSG00000140451
KDM6A==ENSG00000147050
WASF1==ENSG00000112290
TAF6==ENSG00000106290
USP8==ENSG00000138592
SPAG4==ENSG00000061656
HMGN5==ENSG00000198157
RPLP0==ENSG00000089157
LETMD1==ENSG00000050426
CD44==ENSG00000026508
TSEN15==ENSG00000198860
NFATC3==ENSG00000072736
PFDN5==ENSG00000123349
SETMAR==ENSG00000170364
CPT1C==ENSG00000169169
RPS24==ENSG00000138326
AFTPH==ENSG00000119844
IQCK==ENSG00000174628
TANGO2==ENSG00000183597
STAG3L4==ENSG00000106610
PBRM1==ENSG00000163939
VIM==ENSG00000026025
CLHC1==ENSG00000162994
SAMD11==ENSG00000187634
TMUB2==ENSG00000168591
JMJD8==ENSG00000161999
SAR1B==ENSG00000152700
AKR7L==ENSG00000211454
ABCB6==ENSG00000115657
SLC12A5==ENSG00000124140
TRNT1==ENSG00000072756
COL8A1==ENSG00000144810
DDIAS==ENSG00000165490
EMSY==ENSG00000158636
MEIS3==ENSG00000105419
ATG9A==ENSG00000198925
MLLT10==ENSG00000078403
EXO1==ENSG00000174371
CTD-2410N18.4==ENSG00000273345
METTL6==ENSG00000206562
SDHAP1==ENSG00000185485
SNU13==ENSG00000100138
RTN4==ENSG00000115310
TNFRSF12A==ENSG00000006327
TCTN1==ENSG00000204852
NR1H3==ENSG00000025434
GTF3C2==ENSG00000115207
ARIH2==ENSG00000177479
ZNF584==ENSG00000171574
MTRF1==ENSG00000120662
CFAP44==ENSG00000206530
PLXND1==ENSG00000004399
REPS1==ENSG00000135597
IQCE==ENSG00000106012
VEPH1==ENSG00000197415
SH3YL1==ENSG00000035115
LIN7B==ENSG00000104863
CAMLG==ENSG00000164615
ZNF655==ENSG00000197343
RCOR3==ENSG00000117625
RPP14==ENSG00000163684
RBM23==ENSG00000100461
CACNB3==ENSG00000167535
OCRL==ENSG00000122126
TMEM175==ENSG00000127419
CPSF3L==ENSG00000127054
CNOT2==ENSG00000111596
MIF4GD==ENSG00000125457
PREPL==ENSG00000138078
MTIF3==ENSG00000122033
PVT1==ENSG00000249859
CDC14B==ENSG00000081377
NPIPB5==ENSG00000243716
CHD2==ENSG00000173575
SETD5==ENSG00000168137
AC005154.6==ENSG00000196295
RP11-295P9.3==ENSG00000239665
PDCD10==ENSG00000114209
C5orf42==ENSG00000197603
ARNTL2==ENSG00000029153
NF2==ENSG00000186575
PPP6R3==ENSG00000110075
TRIQK==ENSG00000205133
MUM1==ENSG00000160953
ZBED3-AS1==ENSG00000250802
MOK==ENSG00000080823
COL13A1==ENSG00000197467
CCDC78==ENSG00000162004
SUSD1==ENSG00000106868
NUP62==ENSG00000213024
XPO6==ENSG00000169180
DRAM2==ENSG00000156171
TFDP1==ENSG00000198176
MYO1B==ENSG00000128641
STK40==ENSG00000196182
SPP1==ENSG00000118785
ENAH==ENSG00000154380
MFF==ENSG00000168958
RTN3==ENSG00000133318
NVL==ENSG00000143748
KB-1572G7.2==ENSG00000273000
PPP1R12A==ENSG00000058272
PDPR==ENSG00000090857
NUDT2==ENSG00000164978
CPNE1==ENSG00000214078
ARPC1B==ENSG00000130429
LINC01021==ENSG00000250337
C9orf16==ENSG00000171159
SRSF7==ENSG00000115875
FUBP1==ENSG00000162613
RNASEH1-AS1==ENSG00000234171
RBM4==ENSG00000173933
ST6GALNAC4==ENSG00000136840
RBM39==ENSG00000131051
TIMM8B==ENSG00000150779
C16orf13==ENSG00000130731
DGUOK==ENSG00000114956
TAF1D==ENSG00000166012
MRPL55==ENSG00000162910
SLC3A2==ENSG00000168003
EIF4A2==ENSG00000156976
FDPS==ENSG00000160752
SRSF11==ENSG00000116754
LRRC75A-AS1==ENSG00000175061
EVA1C==ENSG00000166979
LRRC23==ENSG00000010626
REPIN1==ENSG00000214022
GALK2==ENSG00000156958
TMX2==ENSG00000213593
PDDC1==ENSG00000177225
GRB10==ENSG00000106070
TRIM16==ENSG00000221926
RAPGEF2==ENSG00000109756
EIF3I==ENSG00000084623
CCP110==ENSG00000103540
SMAD5==ENSG00000113658
CD151==ENSG00000177697
COX7A2==ENSG00000112695
RPS2==ENSG00000140988
CMC2==ENSG00000103121
CSPP1==ENSG00000104218
FBXO38==ENSG00000145868
SETD2==ENSG00000181555
RAP1B==ENSG00000127314
COPB2==ENSG00000184432
DNASE1==ENSG00000213918
NUMA1==ENSG00000137497
CLASRP==ENSG00000104859
MIER1==ENSG00000198160
TBC1D30==ENSG00000111490
L3MBTL1==ENSG00000185513
POC1A==ENSG00000164087
PACRGL==ENSG00000163138
ZMYM5==ENSG00000132950
NGLY1==ENSG00000151092
NT5M==ENSG00000205309
ARL13B==ENSG00000169379
CDK4==ENSG00000135446
ZNF195==ENSG00000005801
CAP1==ENSG00000131236
TXNRD1==ENSG00000198431
PSMA3-AS1==ENSG00000257621
SCMH1==ENSG00000010803
STARD3NL==ENSG00000010270
TTLL3==ENSG00000214021
DAG1==ENSG00000173402
CLUHP3==ENSG00000131797
PPFIA1==ENSG00000131626
DPY19L3==ENSG00000178904
MPPE1==ENSG00000154889
CRAT==ENSG00000095321
ATP6AP1L==ENSG00000205464
B4GALT4==ENSG00000121578
ZNF618==ENSG00000157657
FAM161A==ENSG00000170264
FKBP10==ENSG00000141756
SEC14L2==ENSG00000100003
ECHDC2==ENSG00000121310
TMEM141==ENSG00000244187
HPS4==ENSG00000100099
ATG10==ENSG00000152348
TCF7L2==ENSG00000148737
LSR==ENSG00000105699
ATG13==ENSG00000175224
METTL22==ENSG00000067365
PDE8B==ENSG00000113231
ANKMY1==ENSG00000144504
CREM==ENSG00000095794
NCOR2==ENSG00000196498
SENP6==ENSG00000112701
NPRL3==ENSG00000103148
INPP5K==ENSG00000132376
UPF3A==ENSG00000169062
FAM122C==ENSG00000156500
AHI1==ENSG00000135541
PLSCR4==ENSG00000114698
DROSHA==ENSG00000113360
HNRNPC==ENSG00000092199
POC1B==ENSG00000139323
RNF146==ENSG00000118518
MPDZ==ENSG00000107186
ABHD11==ENSG00000106077
INVS==ENSG00000119509
ABCB8==ENSG00000197150
SP140L==ENSG00000185404
PARPBP==ENSG00000185480
ALG13==ENSG00000101901
ZDHHC20==ENSG00000180776
XRRA1==ENSG00000166435
PPM1A==ENSG00000100614
OSBPL9==ENSG00000117859
ATP11A==ENSG00000068650
ARPC1A==ENSG00000241685
FGFR1==ENSG00000077782
NME6==ENSG00000172113
INPP5J==ENSG00000185133
CTD-2583A14.10==ENSG00000268750
GAS5==ENSG00000234741
PIKFYVE==ENSG00000115020
PHACTR4==ENSG00000204138
ZNF211==ENSG00000121417
YAF2==ENSG00000015153
MYCBP2==ENSG00000005810
SLC25A16==ENSG00000122912
RUVBL1==ENSG00000175792
TSEN54==ENSG00000182173
DDX49==ENSG00000105671
BAZ2A==ENSG00000076108
ZNF616==ENSG00000204611
DPP7==ENSG00000176978
RPL30==ENSG00000156482
ASS1==ENSG00000130707
TBC1D5==ENSG00000131374
IRF3==ENSG00000126456
IL17RE==ENSG00000163701
ST3GAL3==ENSG00000126091
BCL2L11==ENSG00000153094
ABL2==ENSG00000143322
RP11-588H23.3==ENSG00000258168
TM2D1==ENSG00000162604
ACAD9==ENSG00000177646
MDP1==ENSG00000213920
DCLRE1C==ENSG00000152457
LINC00630==ENSG00000223546
FAM86EP==ENSG00000251669
PCNX==ENSG00000100731
USP28==ENSG00000048028
GIGYF2==ENSG00000204120
SEC13==ENSG00000157020
MIS12==ENSG00000167842
COASY==ENSG00000068120
NSMCE2==ENSG00000156831
MTFP1==ENSG00000242114
CYB5RL==ENSG00000215883
FAM219B==ENSG00000178761
PI4KB==ENSG00000143393
CTTN==ENSG00000085733
NARF==ENSG00000141562
HSD11B1L==ENSG00000167733
TSC22D2==ENSG00000196428
TTN-AS1==ENSG00000237298
ZNF283==ENSG00000167637
CCNT2==ENSG00000082258
EPB41L1==ENSG00000088367
MIR99AHG==ENSG00000215386
SZRD1==ENSG00000055070
LINC01128==ENSG00000228794
GABPB2==ENSG00000143458
BANP==ENSG00000172530
IP6K2==ENSG00000068745
ACAA1==ENSG00000060971
SUGCT==ENSG00000175600
EBPL==ENSG00000123179
PCM1==ENSG00000078674
EIF3E==ENSG00000104408
DDX39A==ENSG00000123136
CLEC2D==ENSG00000069493
CARS2==ENSG00000134905
SETX==ENSG00000107290
L2HGDH==ENSG00000087299
KRIT1==ENSG00000001631
TPTEP1==ENSG00000100181
RAD51D==ENSG00000185379
CLDND1==ENSG00000080822
TTC3==ENSG00000182670
ACSM1==ENSG00000166743
LTBP4==ENSG00000090006
TBCK==ENSG00000145348
SLC25A19==ENSG00000125454
SRSF4==ENSG00000116350
TRMO==ENSG00000136932
PPIA==ENSG00000196262
CCT5==ENSG00000150753
RLTPR==ENSG00000159753
ST6GALNAC6==ENSG00000160408
BPTF==ENSG00000171634
SFXN2==ENSG00000156398
RPP38==ENSG00000152464
RANBP3==ENSG00000031823
SEPT2==ENSG00000168385
CHD9==ENSG00000177200
FN1==ENSG00000115414
WNK1==ENSG00000060237
RACGAP1==ENSG00000161800
CEP164==ENSG00000110274
BCAS3==ENSG00000141376
ZNF815P==ENSG00000235944
CCND3==ENSG00000112576
SPATA22==ENSG00000141255
FAM193B==ENSG00000146067
ZNF140==ENSG00000196387
S100A13==ENSG00000189171
COA1==ENSG00000106603
GAPVD1==ENSG00000165219
GCSH==ENSG00000140905
ICE2==ENSG00000128915
IFT122==ENSG00000163913
TSSC4==ENSG00000184281
MRPS18C==ENSG00000163319
SLC29A1==ENSG00000112759
EMC4==ENSG00000128463
RABEPK==ENSG00000136933
TBC1D14==ENSG00000132405
QTRT1==ENSG00000213339
AGTRAP==ENSG00000177674
DHRS12==ENSG00000102796
TCEB1==ENSG00000154582
INO80E==ENSG00000169592
KIFC3==ENSG00000140859
CASP3==ENSG00000164305
OCEL1==ENSG00000099330
GUK1==ENSG00000143774
SMC6==ENSG00000163029
FAM200B==ENSG00000237765
LINC01184==ENSG00000245937
AFMID==ENSG00000183077
RP11-421L21.3==ENSG00000233184
SPEG==ENSG00000072195
SLC25A29==ENSG00000197119
AP1G1==ENSG00000166747
ELP6==ENSG00000163832
MAPKAP1==ENSG00000119487
BIRC5==ENSG00000089685
CARD8==ENSG00000105483
BDH2==ENSG00000164039
PQLC1==ENSG00000122490
SLC39A9==ENSG00000029364
SKA2==ENSG00000182628
RWDD4==ENSG00000182552
CERS4==ENSG00000090661
NIPA2==ENSG00000140157
IL17RC==ENSG00000163702
CDK16==ENSG00000102225
C1orf61==ENSG00000125462
VEGFA==ENSG00000112715
CCDC189==ENSG00000196118
CCDC138==ENSG00000163006
ARMC8==ENSG00000114098
ASIC1==ENSG00000110881
CASP8==ENSG00000064012
ZBTB38==ENSG00000177311
DNA2==ENSG00000138346
PCBP1-AS1==ENSG00000179818
STPG1==ENSG00000001460
MTMR2==ENSG00000087053
C11orf80==ENSG00000173715
WHSC1==ENSG00000109685
GTDC1==ENSG00000121964
SDHA==ENSG00000073578
ADAM15==ENSG00000143537
SLMAP==ENSG00000163681
MPRIP==ENSG00000133030
ADRM1==ENSG00000130706
AK2==ENSG00000004455
MBNL1==ENSG00000152601
ATG4D==ENSG00000130734
MYB==ENSG00000118513
MFN2==ENSG00000116688
MIB2==ENSG00000197530
RP11-706O15.1==ENSG00000205664
PATZ1==ENSG00000100105
CROCCP2==ENSG00000215908
TLK2==ENSG00000146872
NR4A1==ENSG00000123358
SORBS1==ENSG00000095637
MTA1==ENSG00000182979
DCUN1D4==ENSG00000109184
C17orf49==ENSG00000258315
IMPA1==ENSG00000133731
CIRBP==ENSG00000099622
RNF216P1==ENSG00000196204
PLA2G6==ENSG00000184381
PRPF39==ENSG00000185246
NKTR==ENSG00000114857
GBGT1==ENSG00000148288
ARID4B==ENSG00000054267
ST7==ENSG00000004866
MRPL48==ENSG00000175581
NUCB2==ENSG00000070081
ATP2C1==ENSG00000017260
POLQ==ENSG00000051341
LMBR1==ENSG00000105983
ARID1B==ENSG00000049618
CEP83==ENSG00000173588
MMS19==ENSG00000155229
ELMOD3==ENSG00000115459
RP11-844P9.2==ENSG00000248596
ANKFY1==ENSG00000185722
NTRK1==ENSG00000198400
KLHL8==ENSG00000145332
ATXN7L2==ENSG00000162650
PAM==ENSG00000145730
NIN==ENSG00000100503
MANBA==ENSG00000109323
NPL==ENSG00000135838
LINC00470==ENSG00000132204
ZNF346==ENSG00000113761
ATP2A3==ENSG00000074370
LRRC69==ENSG00000214954
FOSL1==ENSG00000175592
FAM133B==ENSG00000234545
INTS4==ENSG00000149262
XRCC3==ENSG00000126215
B4GALT3==ENSG00000158850
CCDC150==ENSG00000144395
SLC7A6==ENSG00000103064
EPS15L1==ENSG00000127527
DNAJC19==ENSG00000205981
AURKA==ENSG00000087586
LARP4==ENSG00000161813
PHOSPHO2==ENSG00000144362
ITPA==ENSG00000125877
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