Supplementary Table S3: Correlation indexes of the co-expression of CRM1 and
TARGET genes (R > 0.2; R < - 0.2) with a significant statistically significant value
(p £ 0.05) in analysed prostate cancer databases. The column on the right shows the
average correlation value of the databases studied.

Prostate cancer

Glinsky Grasso Lapointe Taylor TCGA Varambally Average
MSH2 0,284 0,414 0,679 0,758 0,623 0,460
RB1 0,474 0,747 0,495 0,824 0,423
FBXW7 0,229 0,635 0,426 0,922 0,369
ATM 0,796 0,571 0,795 0,360
CTNNB1 0,834 0,858 0,314 0,334
ATR 0,366 0,825 0,592 0,297
NOTCH2 0,573 0,572 0,49 0,273
DDR2 0,373 0,338 0,805 0,253
MDM4 -0,312 0,659 0,717 0,44 0,251
PIK3CA 0,837 0,569 0,234
NF1 0,782 0,546 0,221
BRAF 0,759 0,553 0,219
TET2 0,622 0,656 0,213
MLH1 0,499 0,766 0,211
MSH6 0,725 0,533 0,210
PDGFRA 0,279 0,973 0,209
KRAS 0,706 0,534 0,207
GNAQ 0,827 0,371 0,200
APC 0,779 0,403 0,197
CCND2 0,252 0,926 0,196
SMAD2 0,77 0,369 0,190
MAP3K1 0,604 0,527 0,189
NRAS 0,724 0,347 0,179
MAPK1 0,69 0,374 0,177
VHL 0,518 0,533 0,175
PIK3CB 0,742 0,287 0,172
CDKN1B 0,355 0,411 0,262 0,171
JAK2 0,62 0,374 0,166
RAF1 0,719 0,247 0,161
CDK12 0,47 0,487 0,160
PIK3R1 0,661 0,262 0,154
MDM2 0,562 0,335 0,150
mMyc 0,66 0,225 0,148
BRD2 0,423 0,435 0,143
CREBBP 0,365 0,493 0,143
MCL1 0,598 0,216 0,136
PDGFRB 0,797 0,133
NPM1 0,735 0,123
RHEB 0,707 0,118
MAP2K4 -0,239 0,284 0,648 0,116

AKT3 0,682 0,114
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