Supplementary Table S4: Correlation indexes of the co-expression of CRM1 and
TARGET genes (R > 0.2; R < - 0.2) with a significant statistically significant value
(p £ 0.05) in analysed colorectal carcinoma primary tumours databases. The
column on the right shows the average correlation value of the databases studied.

Colorectal Primary Tumours

(3:1?:5- Jorissen  Kemper Laibe Marisa Roepman TCGA Average
ATR 0,387 0,201 0,404 0,369 0,572 0,354 0,389 0,382
BRCA1 0,554 0,275 0,405 0,452 0,388 0,521 0,371
EZH2 0,458 0,325 0,481 0,468 0,373 0,389 0,356
MSH2 0,573 0,276 0,211 0,433 0,466 0,509 0,353
BRCA2 0,599 0,261 0,445 0,528 0,5 0,333
NPM1 0,486 0,312 0,269 0,35 0,215 0,27 0,272
AURKA 0,448 0,373 0,349 0,296 0,433 0,271
MSH6 0,592 0,356 0,277 0,521 0,249
CDK12 0,429 0,286 0,289 0,385 0,331 0,246
BRAF 0,201 0,366 0,518 0,613 0,243
RAF1 0,301 0,427 0,501 0,405 0,233
ASXL1 0,337 0,352 0,507 0,429 0,232
CTNNB1 0,4 0,228 0,214 0,231 0,345 0,203
CCNE1 0,294 0,209 0,324 0,257 0,33 0,202
EWSR1 0,4 0,437 0,221 0,25 0,187
myc 0,496 0,333 0,26 0,156
ATM 0,245 0,227 0,272 0,247 0,142
CDK4 0,292 0,278 0,278 0,121
CDKN1B 0,273 0,276 0,296 0,121
FBXW7 0,253 0,365 0,224 0,120
TSC1 0,252 0,283 0,306 0,120
NRAS 0,267 0,251 0,297 0,116
NF1 0,235 0,273 0,286 0,113
GNAS 0,234 0,272 0,273 0,111
PIK3CB 0,259 0,306 0,212 0,111
RHEB 0,298 0,226 0,242 0,109
SMARCA4 0,399 0,347 0,107
MDM4 0,361 0,341 0,100
RB1 0,329 0,305 0,091
VHL 0,288 0,312 0,086
RNF43 0,206 0,325 0,076
IDH1 0,261 0,211 0,067
BRD4 0,268 0,2 0,067
MTOR 0,216 0,238 0,065
HRAS 0,202 0,239 0,063
PIK3CA 0,368 0,053
MET 0,36 0,051
MLH1 0,346 0,049
NOTCH1 0,321 0,046
ETV4 0,281 0,040

CDK6 0,277 0,040
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