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Figure S1. Interaction frequency between fragments digested by restriction enzyme and cognate 

promoter in cross‐linked THP‐1 cells. 

 

Figure S2. The PCR amplicons of fragment deletion mutant and wildtype.   

 

Figure S3. EMSA  (a) and Supershift  (b) of nucleoprotein and anti‐CREB antibody with probes 

representing variations of rs13140055 and rs80314910. Information of the lanes were stated below. 

The red letters highlighted the variations of the SNPs.   


