CLUSTAL 0O(l.2.4) multiple sequence alignment

Dori Gp4l Singleton
Sparky Gp27_Singleton
Adjutor Gp40 ClusterD
Predator_ Gp40_ClusterH
Nilo Gp40 ClusterR
Patience Gp42 ClusterU
Gaia Gp34 ClusterX
Bricole Gp38 ClusterM
TM4 Gp30_ClusterK
Courthouse_ Gp48 ClusterdJ
Kumao GP39 Singleton
Cosmo_Gp52_ ClusterV
Ms6_LysB ClusterF
Corndog Gp70_ClusterO
Bxzl Gp238 ClusterC
MooMoo_ Gp29 Singleton
D29 Gpl2 ClusterA
LeBron-Gp26_ClusterL
MosMoris Gp54 ClustersS
32HC_Gp37_Cluster?Z
BPs_Gp28 ClusterG
Giles Gp32 ClusterQ
Orion Gp50 ClusterB
Babsiella Gp27 ClusterlI
Rubeelu Gp27_ClusterN
Jebeks Gp27_ ClusterP
Cuke_Gp31l ClusterAC
Porky Gp35 ClusterE
Bipper Gp35 ClusterY

Dori Gp4l Singleton
Sparky Gp27_Singleton
Adjutor Gp40 ClusterD
Predator Gp40_ClusterH
Nilo Gp40 ClusterP
Patience Gp42 ClusterU
Gaia Gp34 ClusterX
Bricole Gp38 ClusterM
TM4 Gp30_ClusterK

MSARLPLKLGSSD-======——————— o —————— A-RGDDV---THWQRWA----RAYA
MTARLPLKLGSSD-======——————— - —————— A-RGDDV---THWQRWA----RAYA
-——--MELKVGSSD-======—— e ——— ANTDGEV---TRWONWV----KRYA
—————— MGLPYKK--=-=-======—=———=—=—=————-GSNGPEI---KVWQODWA----YRYA
————————————————— MRVNGVWVGWGV—------GDHSAIDDTVRRAKAYMRAMYRSYA
———————————————— MKGPDGSYIGIGL------GDVSSEV---LKIKQFINRKFSRF-
—————————————————— MW----IGWQE—------GMSGRPV---LAAKGELRAKFSYGK
————————————————— MAW----VGWQL------GMQGEQV~---KVIQQKLIAKYQWVR
———--MPLRLGDRNES-VRQWRIKMNAWFGP--LYTRLHGPLP---MDTDEFGPRAKSWQE
————————————————— MAW----DGWKE------GMAGPPV---LAAKRELKRKFSYAK
————————————————— MRVAGQWVGWGL—------GDIDPKV---QDMKRFLKRKFSYAR
————————————————— MRIDGQYVGLGP------GDRSDEI---RKIKAFMRRKFSY-A
————————————————— MRIGGEYVGLGL------GDASEEI---GRIRDFMRRKFRSYA
————————————— MR-VPPVTGEYVGLGL------GDSSEEI---RKIKEFMRKKFRSYA
————————————————— MRIGGQYVGLGL------GDSSPEI---RNIKTFMRRKFASYA
—————————————— M-AKGLNGEWIGYGP------GDSGTQV---LAAREKLKAKFSY-G
—————————— MAKDPLTG-------AWIG---YGPGDVSPEV---QKVERRLLLAYP--K
————————————————— M-------AWKQPQLTDPPMVSEEI---GKLNRRLLLAYA--A
————————————————— M-------AYQ-AP-RNVGDTHPLI---PAAKRKL----A--G
————————————————— M-------AWKPTE-YQIGDRHPDI---ADAKERL-RRIA--A
————————————— MTQPT---—----AWQPP--QNVGDVAVTV---AQAKAKL----K--V
-—--MTELRYGGAQPAEAM-—————- AWQKA--IREFAKSYAL---AADGGPL----K--T
-—-MTELRIGSSGPL-VA-——=———- AWQRA--MVDRFEAYAL---AADGGPL----R--V
-—-MTELRVGSSGPL-VA-——=———- AWQQA--MVDRFEAYAL---AADGGPL----R--V
ESYAALMG-PVDGYYGNSDAEFTREMORRLVAAGHATI - ==—==—————— AITGV-FDEAT
ESYAALMG-PVDGYYGNSDAEFTREMOQRRLVAAGHAV-=—————————— AITGV-FDEAT
ASYSDIVG-PIDGYYGYSDADFTRELQRRLG—-——-- L PITGV-FDDVT
KSYADLIG-PKDAYFGNGEELFVKTMQGKLG——---- Voo AQTGI-FGALE
GHLA-—-———- DTNEFDREMEAAVIEMQOORLVLOGRLE-————— L--G-TYVTGV-LDLPT
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—————————————————————————————————————————————————— MSGLWPEI-R
Ne—————- LDLTEHFGPDLTEALKTFQRN-=—==——=———————— KGG-LRTDGV-LDYAT
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Courthouse_ Gp48 ClusterdJ
Kumao GP39 Singleton
Cosmo_Gp52_ ClusterV
Ms6_LysB ClusterF
Corndog Gp70_ClusterO
Bxzl Gp238 ClusterC
MooMoo_ Gp29 Singleton
D29 Gpl2 ClusterA
LeBron-Gp26_ClusterL
MosMoris Gp54 ClustersS
32HC_37_ ClusteriZ
BPs_Gp28 ClusterG
Giles Gp32 ClusterQ
Orion Gp50 ClusterB
Babsiella Gp27 ClusterlI
Rubeelu Gp27_ClusterN
Jebeks Gp27_ ClusterP
Cuke_31 ClusterAC
Porky Gp35 ClusterE
Bipper Gp35 ClusterY

Dori Gp4l Singleton
Sparky Gp27_Singleton
Adjutor Gp40 ClusterD
Predator Gp40_ClusterH
Nilo Gp40 ClusterP
Patience Gp42 ClusterU
Gaia Gp34 ClusterX
Bricole Gp38 ClusterM
TM4 Gp30_ClusterK
Courthouse_ Gp48 ClusterdJ
Kumao GP39 Singleton
Cosmo_Gp52_ ClusterV
Ms6_LysB ClusterF
Corndog Gp70_ClusterO
Bxzl Gp238 ClusterC
MooMoo_ Gp29 Singleton
D29 Gpl2 ClusterA
LeBron-Gp26_ClusterL
MosMoris Gp54 ClustersS
32HC_37_ ClusteriZ
BPs_Gp28 ClusterG
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AGLTGFKAGS-VVISPPVIERRKIWFYSNPGSGANEF--—=—————————————— VGPSF
QIAMG-=-==——- FKKAPN--PVRPIIITVEGHLSSMY-==-===———————————— VGP--
KYAIG--==——- YLKK-D--VILPIHFSVEGHMSDMW—====————————————— IGP--
AMLNG-==-=—=-— EF———-- YIPAGTIITANGTGVPDG-====————m———— - ——— SGPGF
OKALG-=-==——- VLEA-—--—- LKPWVFTVAGTGAGWD—======——————————— AGY--
QVRLG-=-==——- AVAPAPPPRORIMVLTFSGTSADMW-===——=———————————— TGY--
RA-————————————— LNVPVPTKVVIFTVAGTGARWD—=—=—————————————— QTY--
OR-——m e VLGLLDRKVVIFTVSGTGAVWS - === ——=———————————— oGY--
QVRSG====——- YLKVEK--PPLPTLYTVHGTGVSMW—=—==————————————— DGP--
KYVMG--==——- YLSRPV-IDTRPVLFTVCGTGVPWW—=—————mm————————— VGP--
KYVMG--==——- YLERPPGPDTRPLFITVCGTGVPWW—=—————mm————————— VGP--
KYVMN-==——=—- YLERPAGPDNRPVLFTVCGTGVPWW—=——————m——m—————— VGP--
KYVMG--==——- YLORPPGPDTRGVLLTVCGTGVPWW—=——————m————————— VGP--
———————————————————— MSKPWLFTVHGTGQPDP-----=-=—=—=—=—=—————-LGPGL
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RRAIG-====—- AYID--=--P-—-————————- PAAV-————— QOSKY
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ORQME-———=——— LT—————- A-mm————— - PPAPPAPPRDRALAYVWRGTGGII-GQDL
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Giles Gp32 ClusterQ
Orion Gp50 ClusterB
Babsiella Gp27 ClusterlI
Rubeelu Gp27_ClusterN
Jebeks Gp27_ ClusterP
Cuke_31 ClusterAC
Porky Gp35 ClusterE
Bipper Gp35 ClusterY

Dori Gp4l Singleton
Sparky Gp27_Singleton
Adjutor Gp40 ClusterD
Predator Gp40_ClusterH
Nilo Gp40 ClusterP
Patience Gp42 ClusterU
Gaia Gp34 ClusterX
Bricole Gp38 ClusterM
TM4 Gp30_ClusterK
Courthouse_ Gp48 ClusterdJ
Kumao GP39 Singleton
Cosmo_Gp52_ ClusterV
Ms6_LysB ClusterF
Corndog Gp70_ClusterO
Bxzl Gp238 ClusterC
MooMoo_ Gp29 Singleton
D29 Gpl2 ClusterA
LeBron-Gp26_ClusterL
MosMoris Gp54 ClustersS
32HC_37_ ClusteriZ
BPs_Gp28 ClusterG
Giles Gp32 ClusterQ
Orion Gp50 ClusterB
Babsiella Gp27 ClusterlI
Rubeelu Gp27_ClusterN
Jebeks Gp27_ ClusterP
Cuke_31 ClusterAC
Porky Gp35 ClusterE
Bipper Gp35 ClusterY

KVOLG-=-==——- MIAR-—=--A-————————- TPPAPAPPKARHLGIVFRGTGGII-GQDY
KKOLG=-====—- ILPE----Q==-—==———— TAPAPPPVPANRAAALVFRGTGGII-GQDY
YAALV-—==——=—- Ke————————mo - TAPPPPKPRHLAIVFRGTGGVI-GQDY
LRALG-====—- L-——————— - LDTPATKPRHLAIVFRGTGGAI-GQDY
LRALG-===——- L-—— LDTPATRPRHLAIVFRGTGGVI-GQDY
——————————————— M----SDRIFFLWLPGTWEVDSLKAENPSATNFVGLGKWLVDDRF
LKALR-=—==—-—- LGVK----YVRHTLFTVAGTWADMW— === ———— e — e ——— SGY
ILDYL-=-==———- RGD----PCKVGYFGVPGTWSPWD-—===— == m— e m——————— AGY
ELGELCRKIL--—-- KLNHQPVG-YP--IGG----YLGLMGGDPALSYLDVIGAQAAEFA
ELGELCRKIL--—-~-- KINHQPVG-YP--IGG----YLGLMGGDPALSYLDVIGAQAAEFA
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EVGEFCKNVL—-—-——- KINHQPVH-SA--IGG----YLGALGGDSKLSYNEVIFDQYKSIE
C-AYVASKL--ESEGVCWWQPIG-YD-=-====—=———————— NTSLPFRN--QTGISAVL
A-AYVGEVL--RAENRALHFPTG-YD-====——————————— NRALPFNN--KSGVEQLV
S—-ADLARELDRRAEGMWVWRWIN-YP-===—m——————————— AAVFPMRPSIGILRNNLK
P-AEVARAV----LDLYRWQGVN-YP--—————m o — - —— AKPFPMGSSVDAGIAELK
P-ADVARALD---PSIFYWQPVC-YGPN--GI--===————— PATFPMGSSAKSGEVEGL
P-YDLGRWQD---QONRVILOPIG-YP-=-—=———————————— AATFPMGPSVDKGEAELV
P-FDVAMRQD---QSKVIVQPIG-YP--—=———————————— AAVFPMEHSANEGERELV
P-ADCARRL----LDKYRWQPVGNYP--—————————— - ——— ASAFPMWPSIQAGCLELN
D-ADTARAV----EDQYLWQPIG-YP--—=———————————— AAPFPMGRSITAGITEAH
D-ADTARAC----EDKLFWQPIG-YP--—————————————— AKNFPMGKSIAAGIDQCH
D-AETARQV----EDLYRWQPVG-YP--—————————————— AAPFPMGPSIEAGKAELR
D-ADTARAV----ENVYKWRPVG-YR--—=————— - —— AAPFPMGASIAEGRAEAN
P-ADTARDV----LDIYRWQPIGNYP--—————————————— AAAFPMWPSVEKGVAELI
P-ADTARNV----LDKWDWQPIGNYP--—=———————————— AEPFPMWPSILKGVAELR
P-IT---QGVF—===—————————— HNTN-=-—=-————- AFLNPDPFHNFVQATNEGAAEAL
V-0---0GVG-====————————— FSTD-=-====—=—- AFLMGDPTHSYVDAVREGSAELL
V-SLVCQGVA----DLVDEVNPP-WAATMGGIPVGV---AGGIGDPSMWSAVQATLAWTQ
V-SRVLQACA----DLVEEVHPA-FAATMGGIPVGT---AGGINDPSMAHAVALAFADAQ
V-SQVCQQVG----PMVEEINPE-FPASMGGLPPGA-—-———-— PNLPSARQAIDIGYRSGA
V-SRVCQGAA----DLVEERNPE-WAASMGGLPPGA-—-———— PNSPSMNKAVQVAVASGA
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P-DRLPLNIF---E-PIMLCPPD-YMASFGPIPAAGSSIFSAWNHLSYKESVLDAVEHSV
P-ADVARLVD---EDLFRWQPVW-YPASFGPVGNP—-—————— LG-RSYQESVQDGVKELT
QO-ADVGRLIN---SAWFYWQGVG-YVAAFGPVNGP--————— ITNPSYAESVQEGVDETV
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Dori Gp4l Singleton
Sparky Gp27_Singleton

Adjutor Gp40 ClusterD
Predator Gp40_ClusterH
Nilo Gp40 ClusterP
Patience Gp42 ClusterU
Gaia Gp34 ClusterX
Bricole Gp38 ClusterM
TM4 Gp30_ClusterK
Courthouse_ Gp48 ClusterdJ
Kumao GP39 Singleton
Cosmo_Gp52_ ClusterV
Ms6_LysB ClusterF
Corndog Gp70_ClusterO
Bxzl Gp238 ClusterC
MooMoo_ Gp29 Singleton
D29 Gpl2 ClusterA
LeBron-Gp26_ClusterL
MosMoris Gp54 ClustersS
32HC_37 ClusteriZ
BPs_Gp28 ClusterG
Giles Gp32 ClusterQ
Orion Gp50 ClusterB
Babsiella Gp27 ClusterlI
Rubeelu Gp27_ClusterN
Jebeks Gp27_ ClusterP
Cuke_31 ClusterAC
Porky Gp35 ClusterE
Bipper Gp35 ClusterY

Dori Gp4l Singleton
Sparky Gp27_Singleton
Adjutor Gp40 ClusterD
Predator_ Gp40_ClusterH
Nilo Gp40 ClusterP
Patience Gp42 ClusterU
Gaia Gp34 ClusterX
Bricole Gp38 ClusterM
TM4 Gp30_ClusterK

G-X-S-X-G

RLLRANPDVIEAMAARRRDRNARVDVEIWVSGY
RLLRINPDVIEAMAARRRDRNARVDVEIWVSGY]

WLLDNNPDIKD-=-—=—=—=———- PDVEFWFSGY
WLLDNNPDIND-=-—===—————- PDLELWFSGY
NVLRQTVLLNG---NGQPTRPFPLGTPWGIEGF
ORVGAAEFFI--—-- DGKVIKFPPGTPWTASAF
AMIRAT-—=—=————————————— PGRLVLSAY|
KLLRERMD-=-==————————— RYPAARFVLIGY
RLLDERK-—-====————————- ARDFDYIVLIGY
NOMRRHLD-======—=————— ANPSLNFILVGY
AQMRRHLD=-=======———=—— ANPSYVFILIGY
RLIEST-=-===———————————— PGKFTFAGY|
NQANR-=====——————— WRERIETHGTALAGY
VOQFNRADP——=————— GFMHRQRIERNGVVLGGY
AQINRMEP-=————— GFELRKQVERNGMVLAGY|
RIT-———————————- VEERDRIEKYGLALAGY
LOITELKLD-=======————— ADPYADFAMAGY
VOIRKAFA-———————————— ANPNRKIGFAGY
RLYSTM=-==—m - PGRDIVVLGY
RLALPM-=-——————————————— VGVPKIGLAY
TDFIARHK--—-=-—=——————— VNPKIRVVIGGY
RIFLERFR-—-=——————————- ANPRIRVVIGGY
-——-AWIK--—-—————————— ANPSRKFVLGGY
-——--AEIR-—————————————— SGRSFVLGGY
-——--AEIR-—————————————— SGRSFVLGGY
-——--AEIR-—-———————————— SGRSFVLGGY
DVILKL-==————————————— PTDRPIIIGGY
RLINA-————————————————— TPGTFALVGY
RLILA-——-——————————————— RPGPIVLGGY

ek

OSADGFEDALEHLFGDGG-==—=—=—— 212
OSADGFEDALEHLFGDGG-==—=—=—— 215

OKADGLEDALEILFGDGGFTIPKTGE 206
OKADGLEDALEILFGDGGFVIPQTGE 203

OGAIIVNRILMLLRDTTD-====—=—— 199
OGAMIWCDFYRQYLMPG-—==—=—=—— 190
OSAIAFAYVWRDDILNPN-==—=—=—— 115
OGAIVTSMVWONFI-—--K-====——— 167
OGALPASRLMRRIL--=S—====—=—— 179
OGAIVTSRVLRRMM-—-=-S—====—=—— 171
OGAMVVSRVLRRMM-—-=S—====—=—— 177
OGAMVTSIVYKYDLLDPM-====—=—— 175
OGAVVLSELWMNHIAPED-==—=—=—— 186
OGAVVVSELWENNIKPAN-==——=——— 200
OGAIVTSEVWEDDIRTSG-==—=—=—— 197
OGAIVTSELWEYDIKPTS—==——=——— 188
OGAIVVGQVLKHHILPPT-==——=—=—— 100
OGAVVVSLVMKYDFMAEG-==—=—=—— 192
MGGVTAQKFLN-==———————————— 173
MGGDVLRAALE-====—————————— 159
AGAIAAAMFRA-—————————————— 198
AGAVAAAMFRE-==—==————————— 205
LGEIVVAKLLTALFSPG-—====—=—— 204
AGAIVASR-LRAMLEPG-====—=——— 184
AGAIVASR-LRAMLEPG-====—=——— 180
AGAIVASR-LRAMLEPG-==—=—=——— 180
OGAEVAERL-KAEFLPG-—==——=—=—— 129
OGAEVVSRV-LLEILFG-=====—=—— 114
OGAEVVYWV-AREFLTG-—==—==—=—— 114

————— EFELIRD--RLNGIIQFGNPSKDK---—-—-—-—-—————————-T—————-GIAR-KT 241
————— EFELIRD--RLNGVIQFGNPSKDK---—-—-—-——————————-T—————-GIAR-KT 244
TVGPGKYRHLRP--RINGTIQFGNPSKQPGPTRVG---NR---PPGS—————— GISR-KK 251
KVGPGKYRHLRG--RINGVIQFGNPSKET-—====—=————————— T GIAR-KQ 237
—-——--PMLQQORYA--DLTRGLTFGDPYREKDVVAE--WVTDPPKPGTQ-—-—-——~- GISD--V 243
———--KPLHWRLK--DLRAVICCGNPDREKGVCVD--WIPDKPGPDRQ—-—-———- GIMDDEN 236
—-—-—-GELHHRLD--DIEAIILYGDPVRTPGIAYGNEL-GGVAPPGEVNGHVSGGIAG-PN 167
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Courthouse_ Gp48 ClusterdJ
Kumao GP39 Singleton
Cosmo_Gp52_ ClusterV
Ms6_LysB ClusterF
Corndog Gp70_ClusterO
Bxzl Gp238 ClusterC
MooMoo_ Gp29 Singleton
D29 Gpl2 ClusterA
LeBron-Gp26_ClusterL
MosMoris Gp54 ClustersS
32HC_37_ ClusteriZ
BPs_Gp28 ClusterG
Giles Gp32 ClusterQ
Orion Gp50 ClusterB
Babsiella Gp27 ClusterlI
Rubeelu Gp27_ClusterN
Jebeks Gp27_ ClusterP
Cuke_31 ClusterAC
Porky Gp35 ClusterE
Bipper Gp35 ClusterY

Dori Gp4l Singleton
Sparky Gp27_Singleton
Adjutor Gp40 ClusterD
Predator_ Gp40_ClusterH
Nilo Gp40 ClusterP
Patience Gp42 ClusterU
Gaia Gp34 ClusterX
Bricole Gp38 ClusterM
TM4 Gp30_ClusterK
Courthouse_ Gp48 ClusterdJ
Kumao GP39 Singleton
Cosmo_Gp52_ ClusterV
Ms6_LysB ClusterF
Corndog Gp70_ClusterO
Bxzl Gp238 ClusterC
MooMoo_ Gp29 Singleton
D29 Gpl2 ClusterA
LeBron-Gp26_ ClusterL
MosMoris Gp54 ClustersS

--—-GDLAHYYN--RCIAGVTFGNPMRER----GH-F-VGVNDPGGQ--———— G-LD-PK
--—-GDLRQYFD--RCIAGVTFGNPLRER----GH-F-TGASDPGGQ--———— G-LD-PE
--—-GRLHHRLP--DFMGGVTWGNPMREMGKAWTDGV-GAVAGQNNG—————— G-IA-ED
--—-SGLRWMKP--HVRKAVTWGNPNRELGHVWADHGGSPMAPSNTQ-————— G-VS-SN
--—-GSLHWAKD--YVVKAVTWGNPNREVGAVWPDYGGSPMASLTSQ--———— G-VS-ST
-———PIVGWAKD--HVLKAVAWGNPNREQGKAYPDAG-APLAAADSA—————— G-IT-GR
--—-GPLHWAKP--YVRKAVAWGNPMRE IGKAWPDPG-APVSGMGRG—————— G-IT-QE
--—-GRLHRFLH--RLKKVIFWGNPMRQKGFAHSDEWIHPVAAPDTL—————— G-IL-ED
--——-GEFNALYKAGQVIAVVTWGNPMRERGVQHSDGT-KQVAPADTE—————— G-IL-ED
--—-RLPVEWRK--YVRALVTFGDPSMPAEGSLLG-~-ND---PG-E—————= GISK-AP
--——KWPADRRG--EWSLFGVFGNPSKRPGPTLLG-~--ND---PGGQ--———— GISG-VW
-——-WLLENFPD--NYVCSFSFGDPTRPFGGGFFG---QP—-APWGR—————— GIST-IS
-——-WLLTNYPD--NYLCSFSFGDPTRPAGGAYFG-~-GV--AAPGR-————— GIST-WR
--—-GELAAFRD--NYVCSFHIGPPARPLGGAFYG-~--GT—--AAPGV-————— GIAS-NR
--——-QPLAEYRE--NYVCGFALGNPSRPFGHTYYL---GA--IPNGR--———— GISD-FQ
-———QPLAAYRE--NYVCGFAFGNPCRPFGHTYYL---GA--IPNGR--———— GISD-FQ
--——-QPLAEYRE--NYVCGFALGNPSRPFGHTYYL-~-GA--IPNGR--———— GISD-FQ
--—-GRLSSY----FLLAHYTFGNPGRPQGVTFPN---GN--TLPWG——=——— GISN-LN
----- SLRHRLK--DFIGGGCFGNPYRAKGVSYPG---SGLPTSGHG-~---——-IAP-VN
--—-GRLAHRRG--DLLLIVTFGNPCRAKGHGVNQ---AT--AHGWG——————— ISR-K-
* %
D
RPAWLL-———=——— RLITNV--—-TTRG-————— DFYAEATD-——————————— TIRPLF
RPAWLL-———=——— RLITNV--—-TTRG-————— DFYAEATD-——————————— AIRPLF
RPQWLT-——————— MMTWDIVTTSPGAP-————— DFYAACDD-——————————— DIRPLF
RPAWLR-——————— SLIRNV----TTKG-=———-— DFYAEAPD-——————————— NIRPIF
RLTNTP-——————— SWWKVV----SRRG-————— DLYSENP-DN-—————— EVGLNRSAI
RMVNTP-——————— WYWLEL----ARKG-————— DMYTDNESSG-—————- ERGLNKTAI
CLRPEECLHPVTGRRVILSV----ANPG-————— DLYASAPVGEVPWVEETEVGALETMI
RLRSTP-——————— SWWYDF----AHGANSRFGRDIYTDTP-—-————— DDDAGEMMTAT
CLVNTP-——————- DWWHDY-——--AAKG-————— DIYTVGSGSN-———- DEKANADMTF I
PLVDTP-——————— SWWYDY----AARG-————-— DIYSSGPGNN-———— DRQAAEHMTS I
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Figure S2. Alignment of LysB proteins. The conserved pentapeptide (G/A-X-S-X-G) is colored pink. The conserved amino acids
candidates to be part of the catalytic triad, Ser, Asp and His are highlighted in pink, light blue or yellow backgrounds
respectively. The already identified catalytic triad of LysB D29 Ser82, Asp166 and His240 are colored red. The dashed blue lines
represent the absent N-terminus region. Numbers refer to the amino acid positions. A representative of each cluster, for which a
lysB gene was identified, was selected from the Actinobacteriophage database (www.phagesdb.or). Accession numbers are

indicated in Table S1.



