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Supplementary Figure S1: PCSK9  levels  in C57/BL6 mice. PCSK9  levels  in plasma of C57/BL6 mice  (n = 8) were 

checked using PCSK9 ELISA after intravenous injection of AAV‐PCSK9. Bar graphs are representation of mean ± SEM. 

*p<0.05. The statistical difference in the groups were calculated using Mann‐Whitney test in GraphPad Prism.    

 

Supplementary Figure S2: Chemokine receptor expression levels in blood leukocytes in C57/BL6 mice. The baseline 

expression levels of CXCR4, CCR8, CCR5 and CCR2 in leukocytes (A), classical monocytes (B), non‐classical monocytes 

(C), neutrophils (D), B cells (E) and T cells (F) in control mice (n =8) with normal levels of PCSK9, expressed in the form 

of geometric means. Bar graphs are representation of mean ± SEM.  



 

Supplementary Figure S3: Chemokine receptor expression levels in splenic leukocytes in C57/BL6 mice. The baseline 

expression levels of CXCR4, CCR8, CCR5 and CCR2 in leukocytes (A), classical monocytes (B), non‐classical monocytes 

(C), neutrophils (D), B cells (E) and T cells (F) in control mice (n =8) with normal levels of PCSK9, expressed in the form 

of geometric means. Bar graphs are representation of mean ± SEM.  

 

 

Supplementary Figure S4: CXCR4 expression  levels  in HCAECs  after  exposure  to Tumor Necrosis Factor‐alpha 

(TNF‐α)  and  oxidized  low‐density  lipoprotein  (oxLDL).  The  expression  levels  of CXCR4 when HCAECs  (n  =  2 

replicates) were put in an inflammatory environment caused by TNF‐α (A) and oxLDL (B), expressed in the form of 

geometric mean  as  percentage  of  control.  Bar  graphs  are  representation  of mean  ±  SEM.  *p<0.05.    The  statistical 

difference in the groups were calculated using Mann‐Whitney test in GraphPad Prism.    

 



 

Supplementary  Figure  S5:  IL6  expression  levels  after  stimulation  of  cells with  Lipopolysaccharide  (LPS).  The 

expression  levels  of  the  inflammatory  cytokine  IL6 were measured  in  the  supernatant  of  Bone Marrow Derived 

Macrophages  (BMDMs)  (A), human macrophages  (B), Human Coronary Artery Endothelial Cells  (C)  and Human 

Aortic Smooth Muscle Cells (D) after stimulation with LPS (n = 3‐4 replicates). Bar graphs are representation of mean ± 

SEM.  ***p<0.001,  ****p<0.0001. The  statistical difference  in  the groups were  calculated using Mann‐Whitney  test  in 

GraphPad Prism.    

 


