
Text S2 Promoter sequences of structural genes in chlorophyll metabolic pathway 

DNA-binding sites of PIF transcription factors were marked by red letters and 

underscores. 

>TEA026253.1  CsHEMA [flank5:2000] 

TTGAAATAGAAATTAATGAGGATTAATTCAAGCTAAAGCCTGCCTCATATGG

AAACCTAATTCTAAAAACAAAGAAAGTACTATTTGGCTTTTCAAATCAGTAT

ATCAGCTGGACATCTGTTTTGGTTTGTGCTTCATTGCTAATATTAATGCAAGT

GTGAACATAAAAAGAAACAAAATAATTATATGTATAATGCAGCTAATCAATC

TACTTGATGAAATCTTTGACAGTAAGGCAAGGATGTCGGATCTTGTTTTCGA

TATTTGGAATTGCCTGCTCCTGAAGTTCTGAAACAAGTTGGAGGCCTTTGG

TGGATGTATACATACATTACACCTTGCATTATTCTATGAACTTTTAATTTAAAA

AAAAAAGAACTTTCTTTTTTATTTTGCTCTTGTTTATCCATCTATGATGCGAT

AGAGGGCTCAATCACTTTAGTCTAACAATGTTAAGTAACTTAAACTCAAAA

CAACTATATAACGGCTATTATACGCGATAAAATGTATGGAATTTGTTTTATTTT

TCATTGAAAATTTTTGTTTCTATTTTACCCTCTCTTTTTGATAAAGCTTAGAT

GACATATAAGCTTGTTTCTATTTATTTTAAATGTTTCTTTGTTAATGTTGATTG

TGTAAGAACTACTACAGCCTTGAATTAGCTCCATACATACATTTGTATGCATA

TACCACATGTAATTATTGCAATCATGTTATTATTTTCCTTTAGGATTGAGAAG

AAAAAGCTCATGTCTGATGATTTGTATTTCTATATTGTGGAGATTTTTTGTAT

TGTCTAATCTAAACTGACTTAGAAGTAGAATTTTTTTTTTTAAAGCCAAAGT

TATAAACTATAACCAAGAGAAGCTTTGGTTCATTGCTTGCCAAGCAGATAG

AGATCAAAGCAAAAGAGCAAACACTGCATGTAAAGAAGCCAGTTAAAAA

ATAAGTAACTAGAAAAGAAAACAACAATGACAGCAACATTGTTCAAACTAT

ATCATGAAATCCTAATATCATACAATACAAAAATCATATTAATATGGAGAGCA

TATCCTCTAACTGTAAGTGGGAATCTCTTCCACGGCTATCTCATAAAAGTTG

TGGCAAAGAGAGGCCCAATGAAAATCTCAAGTAAGCAATCTCCATCACATA

TCTTCACCCTTCCCCTTTTCCCACCTTATCACTTTCTTTCATTACTTCTCTCTT

TCACCATCACCTAATTTGTACTATATCTCTTTGTTTGTTTGGGTGGTTGTATTT

TATTTATTTATTTATGCATTTCTTTTTATATTTGATGATACAATGAAACACAAA

AATTAATTTAAAAAAAATCATGATTAATGAAAAAACAAGTTTATATTGATTG

AATATATTTTTTTTATTTTTAAAACTTCACTTTAGTTTATACACTAGATAGATA

GATAGGTGCCACACACTACGGTGATAGATAGAGAGACAAATAGGTGACATA

AATAAAATTAATATAATTTTTTAAATTGTTATTATCTTTGTAACAAAATAAAAT

AAAATTTCAAGCGATCTGTAAAAATTGTATAAATTTTTTGTTTAGTAGTGAA

AAAATAGGGCCCAGGAGGAAAATTTATGAAGCCCACATTTGTAGGCCCAAA

AGTCAAAATCATTGATGATTCCGATCTACACAATGTGAATAGACCCCACCGG

TGAAGATCTACAGTGGGACCTGAAATTTCGTGTGGATAAAACGTGTATTCC

ATCCGCCAATCAGAACACAAAGAAATCTATCTCTCTCCCTCAATCAGAAAT

ACTCCTCCTCCTCACCACACCAAACCCCACCCCCCAATCTCTCTCCCTACC

AAATAAAAAAAAAACAAAAAAAACCAAAAAACCCAACCACACAAACAGC

CCCTTTTGCACTGAACTAAACAAAGCCGTTGAACATAAACCTTCCCCCCTC

TCTTTCTCTCTCCTCCAATTCTCTCTCTCTAGGGTTAGGGTTTGGGAGTGTG

AGGCGATTCTCGCCGGCGATG 

 



>TEA016019.1  CsHEME [flank5:2000] 

GATGATGATAGAGTAGCGTAGTGGAAGAGAAGAGGTTGTGGGTTTTGGTTT

GGCTTTGGGTTTGATCTCCAGAGCTAAGGGCACCTACCAATCATGAGATTT

GTCGCCGTTTCTTCTTCCCCTTCTTCTTTTGAAAACCCTAGGTTTTCATTTCT

TTCTCTCTCGTTCGCTCTCTCTTGCGATAGATGGGGTGGTCATGATAGTGGA

GTGGGTTTGGCAGCACAGTGCTAAATGAATCCTTTTGGTTCGGTAATACATT

GCTGAACATAAAGGATTTGTTCGACTGTTAGGATTTTAGGAAAAGAAAAAG

AAGAAGAAGAAGAAGAAGATAAGGATGAGGATGGGAATGGGAGAATGAT

AGAGTTCCAAAAATGAAATGGTGATGCTAACTGGTTGGAGTTGTAGAAGTG

AAGTGGGGGAAAGATGGTGCCATATGAGACTGGCACTTCGAGAGATGCTG

ACGCCGATGTTGGGTTGACCGGTGTTAGTGGGGATGTAATTAGGGTTAGGG

TTTGGGATTAGGGGTATAGTTGATATTAAGGTGAAGGTTCAAAGGGCTTTAT

TTTGCTAGGTAGGGGTTCAAAGAAGTAGGGGGGCCAAAATAAAAAGGTGG

GGCAAATAATAGGGGAAATTATATTTGCACACACCTAATTACCTCAATGCAT

ACACTTAATGAAATATTATTTTAATGACAATTATACCTTAAACTAAAATGACT

ATAATGAGCATACACTAGCATCCATAATATTATATGAAAATATTCTTTGTACAT

ATATTTTAAAAACAAAAAAAATCTTAATATACATATTTTGAGTAAAAAAAAA

CTAAACTCTAATTTTTTCATTGTAGTTACTTTGTTTGTTACACACTTTATACTA

AAACAATACTTTCATAACAACTCTCATATTGCTTTAATCTCTAGATTTATACTT

TATTAATGATGAAAATGTTAATTTTTTTGTGTAAAACTTCTTTTTTTCTTTTCG

CGGTTTTCAGTTTGACAACCAGTGCCGAATTATTTCATTATATTTGGATATCA

ACTGTCAAAAGTTTTTTTGGAACAAATTTGTCGAACTAATCACTTTTATTCG

GAAGTTAAGTTTCGAATTCAATGTATAATTTCGGAAAACCAATGCCGAAATT

TCCAAACCGAAAAACATAAAAAAAAATTAAATAAAAAAAATGAGGGTTTT

ATGGCAATGGAGTGTACAGAGATCTGAAAATAATAAATGCAATAATAAAATG

GAAATATGTCTTATCTTCAACAATATTTTGAAGGGTTTTCAATGGAGGTTCA

ATAAGGTCTTCAATGGTCTTCACGTGGGCCTACAATGGGTCTGCAAATCTC

GAAGTAGGGTCACTCAACAAGCATGTAAAAATGAGAGTTAAGTGGTTTGT

GTACAATGATTATGAGTGAAGGATATAATTGTAACCTCTAATATGTGGATTGA

AAAACTTAATTAATAATCAAGTTAATAAATATATGTATTGAGAGAAGATATAT

ACTGAAATAAGGCCTCGTTTGGCAAGTGACTTTTTTAGCCAAAAAGTCAAA

AAAGTTACTAAAAAAAATCAAAAAGCCAACAACTTATACCAAAAAGTCAA

AGATTCTATTTTTTCTCTATTTTTTTACAGATGTTTTCATAAAAAGTCAAAAA

ATTATCCCAAACATACTAATTTTTTTACATCATATTTTATTTAAAAAGCTAAAA

AATTGTTAAAAATACTTGTTCCCAAACGAGACTTTAAGTGTGTGGAAATAG

AACCAAATAGCAGCCCTCTATATGAAATTATAGAAGAGATAAAAGTGAATTA

CAAACTTGGCCTCTCTTATCTTCCTTTTATCTGTTTGTCCCTACGTCTATCTAT

CCCCATTCCTTTCCCAGAAAAAGGCAACCTCCTCCGCCACATACATTTTACA

AGGGAAGAGATTTGACAGATTTTTTTGGAGAGAAATGCAAGCAAATCTCA

GAGTAGAAGAGCTTTAGAACCACTCCAACATG 

 

>TEA018733.1  CsCHLI [flank5:2000] 

ATTAGGCGATAGCAAAAAGGAAATGTGGAAGGGTGGTCTGTGACACTAGA

CTTAGGGTTGGTAACAATTAGAGTTGGGAAGAGTGGCCGAAGCTGTTAATT



AATGATAGGTGAGAGGGATTAGGTTTAAGGTCAGGAAGGTTAATAATTGAG

GTACAAGAGGTGTTTAATAATAAGATAAAATTGCAATAATTTTTTATAAAAAT

GTTCGAAGAAATGAAGAAATGTCTCATAATAACTTTGGAGGCTCCCCTAAT

CTAACTTGACAATGAATGTTATACCCTAAAAATAAAGGAAAAGCTATGATAG

CATAAAGCAAAAAAAATTTTTTAACCCTCGGACCATAAATTTAAATGGAGAT

TTTTAAGGAAAAAAAAGATTATAAATTTAAATAAGAATTTAAGAAAAAATAT

ATAATAGGAGCACTTACCAATAAATTCATTACACAAAGTTCAAAACCCATCT

AGTTACAAAAGAAAACATTTACACCAATTAGTCCTACATATTTTTAATTGTTA

CTAAAAAAATCTTTTTTTTTTTTTATAACTTTAAAAACGCTATTATATCCCAC

CACCGCTGGACTTCCTTCACACGGTCACCGAAGACTCACCGAAATATTCAA

TATCATCGGGAAGTCGCCGGAGTCTTGCTGGAGTGTTCTGAACGTCACTGG

AAGTCGCCGGAATGTCCATAATGTTCGTTGAACGTCAAGAATATCATCAGA

GATTCACCAGAATGTCTAGAAGATTGTAAAAAATAAATAAATAAATGGAGA

AATTATAATGAAAAAAATAGCAAAAAGTGTTAAATATTGATAAACTGAAAA

GGGAAAAAAAATAAAATAAAATAGCAACAACAAACGACAATGCGAAAAA

GTATATATTATTTTTTAATTTTTGTAGGGTTTAAACAAATAATCTCTAATATTA

ACCAAACTGAAAAGTAAGTTTGAAACTGTTAAATATTACAGTTTCAAAGTA

TAATTCTATTAAGTATTTATCCTTATTAATCAAACTGAAAAACATGTGATGAA

ACTACAAAATTTTATAATTCTAAAGAATGTTATGAAACTGTAAAATTTTACA

ATTTTAAAGTATGATTCATTTCAGCACACAAAAAAAAACTAAAAACTGTAA

AATTTTACAATTTTTACCACCTGTAACTAAAACTTAAAAACAACTTGTTCAG

AACTTGAAAATTTTCTCCATTAAAACAAGAAAATAGAGGTGTATAGTAAAG

AAAATGTAGAAAAATTGAGAAATCAAATGAAAGAAACAGATATAGAGAGA

ATATTGTACTACGACAAATATTTTTGGTTCAGATCTAGTCGGATCTCATGTAA

ATTTACTCAAATCTGATGTAGATTCAAGTAGATCTACTCATCTTCTTCGCCGG

AAACTTGTCTCTTTCGCCGTCGGTGAAGGTAAAGTAAAGAGTTGATGGTCG

GTGGTTATCGGTGAACCCCAAGCAATGATGGTCGTCGGTCATCGGTAACTAT

ATATTAGAAAGAGAAAAGAAAAGAAGTAAGACATGGTCGTCGGTCACCCA

GAAATTATGAAGAGAAAAAAATACAGAAAAATAAATATACAACGAAGAATG

AAGAAAAAAAAAGTAATAAATTTTTAAAAATATTCAAAAGATTATAAGACT

AAATAAACTTATACCCTTTTAAATTGGGCTTTCAAATAACTTCTCCAAATAA

AATTCATAATCTAAACTCAACACCAAAAATAAATAAATAAATCATGGTCAGT

GGAGCCATAAAATTTTGTTGGGGCTGATGTGATCCTGTGGTCTTAAGGGAT

GTTGGACCTACGTGATATTAGCATAGACCAAAAAATAAAAATAAAAAAAAA

TAGAGCAAAATTGAGATTGGAAATCTACCGTCTTATCCTCACGCCAAACAA

ACCCAGTACTAGACACCAATGCCATGTCAAGTTCTGAACTCCAGCAAATAC

ACACTCTGTAACTCAACTCTCTCTGCAAACACAGACTTGGAATG 

 

>TEA026812  CsPOR   [flank5:2000] 

TTTTGTTTGTTTTGTTAGAACAGCGAAAAGAAAAGTGGTGGTGGTGTGGTG

GTGGTTGTGGTGGTGGGGTGGTTGTGATCACAATGGCAACAATGGTGGTGG

TAACAATAGTGATTGTGTTAGTAGGAATTTAGTTTTGAAGACATTGAAAAAT

ATTTTATGCCCTGATTAGTTCAGTTTTCATTGATTTTCGTTTTTCGTCATATTC

AAAAAAAAAAAAAAATTCAAATAATATTTTCTATCAAAACAAAGGAATTAC



ACTTTGTTGCGCAAGGATAAAAGTTTCTCGCTTTGCTTAACAACCAACTAA

AGATAAACACTAATCCGTAAGTTTACAAGAAAGTAATTTCTTTTCTTCTTCT

TCTTCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAACTATAGAAGTAATTTCACTAAATTCA

AAATCCAAAAATATATTAAAATTAAAAGATAAGAAGGTAATTAGAGCAAGA

AGATGCAAGCTTTCAAGTGTTAGACCTGGAAAAAAAAAAAAAAAATTGGA

TTATTGGAGGATAGCCATTTTAGAGATAACTAATACAATTGTCTCATAATCAA

GGCCACATTAGGTCAAAACCATAATCATCACTTCCGTACCATAATCAACACC

ACTTTGTCTCATAACTAGATGGATCATAAGCCCTACTTGAATTTAATCATGAG

TAATGTTAGAGATCCCATAACATCTCTTAAATTTTTCTGCATCGATGAAGGTT

GGTGTCTTAGTTGGTTGATTCCTAAACGAATAAACAATTGACATACAACATT

CCACATCAATAAGGATAAATTTATGGAGTGATGTTATAAAGATCTTAAGCATT

TTTCACTATTTAAGCAACATGGATGGATTAGTCGACCATTTTTTTTTCTCTTT

TTTCTTTTTAGCATCAACAAAGAATTTTATTAAGAAGAGAGAATAAGGGGG

GAGGACAAGAACTACTCAAACAAAGAAAAGGAAAACAGTCATAGAAAAC

AAAACGAAAGCACAACATGCTAGTACTATAGATGGCAAATAGCAGTCCAAT

CCCTAGAAATCAAGAAAAACAGGATTAGTCGACCATGTTGCCGTCAAGAA

AGTATTCAGTGATACTGAGGCAATGACTTCTTCATAAACCAACATATTTATG

GCTTATAAATAACAAGAAATTAAGATGACTGGTCTGAAAGAGACCATGGTT

TGTTTTTGCGTTGCAAATAAACTGCCAATAATCATAGCAAGCCAGTTTAGCT

CCTCTCTTTTTCTTAGTTTCTAACCAATATTATTGGATGATTGTGATCGTTCA

ATCAATCTCTGTTTCCTCAAATTTTGACAACATTGCTAAGCAAATAATAGTT

AATGAAATGACCCTTCTATATGATAAGGTAGGATATATCAGCATCTTTCCAAA

CTCAAACCTTGGAACCACGGTCTACAATATTGTCTCATTATACAAGTTCTGT

TACATAGTGTTCTTCACCACATCTGCTTTATCAATGTTCAAACTTATCACAAT

AACAATTCTTGTTCTCTCTCTTTTTCCTTTTGGTTATAACCAAACCTTCTCAA

TCCAATCTTTCATAAGCTTAATTGTTTCCGACCATGGGAAATTGTTTTTGGA

AAAGTCTTCAAAATCCCAACCAACCAGACGGTATTGCTTCACCTCCCTCTG

GTTTGCCTTCTTAGCATTTATTTTTTTAATTTTATTTTTAGTTACATATTTAGAC

ACAAAACCCAATACTAAAATTGCATTTCTCTTAACCTGTTTGATCATTTACTA

CAAGGAGTCAATGAGTTTAAAGTTTCCCATCAGCAAAACGTTTCTGTATCA

CTTCAAGTGATGAATTTATCTGTTCCTTCAAATAAATGGAAAGGTAACAATT

TTTTGCATACACTCCGAAATTTTGAACAAATAAATATAGATAATTCATTTTTG

TTTGATTTCATAGAAGGCGTCGATGAGATTCAAATTTCTCATCCACCAAAAA

GGTCTAAATCACCACTTCAAGAGATG 

 

>TEA005094.1  CsCAO  [flank5:2000] 

TAATGATTGAAGTACAACGGCTATAAACGACTATAAATTCAAATGAATACAA

CGGCTATAAACGACTATAAATTCAAATGAATACAACGGCTATAAGTTTCATT

ATATATACCAAAGCCTCTAATGTAAACAAGTTTAAAAAAAAAACAGAAATAT

TCTTTGATCTATAATCACTCACATCTATTCTCTGAAAAATTCTCTAAGAAGTG

TTTTTAAATTTTTGTTTACATCCTCTCTTAGAAATTATACACTGAACCTTATAG

CATTAAACTCATCTTTCTTGTGTATGGTTTATAGAAAAATCAGAGTTTCATTT

TTATATATATCTTTGAGAAAAAATTATTGTAGTTTTCTGTGAAAGCAAAAATA

CCTTCTTTTCAACTTTGTAAAAGTGTAGTACACTCAGTATTCTTGACTTAGA



AAGTCTGTGTAAAATCTGTGGAGGATTGCTCCATCTATGAAAAGGTTGCTA

GCATCCTGTGAAGCTAGAAGATAGTGGAAAATCTCAAGTGAAGCTTGAGG

AGTGAATGTAGGCTTGGTTGAAGCCGAACCACTATAAATCTATTTGTCTCCT

CTTTCCTAATCTCTTTATTTTCCTATTACTGCTATATCTATCTAATATTCATGTT

CTAATAATTTGATTTACCCTGTATATTAGTTATACTTCATTATTATTTTGCTTGA

TCATTTACTGCTAAGTTCATCATTGTGCTTGTTAATAATTTGTTATACTAGTAG

TTAATTTTATTGTGTTATTATTAATTTTAATTTTTAGAAACCTAATTCACCCCC

TCTTAGGTTGCTTTTTGGATAACAATATTGTTTATCAATTTATATTTTGCTGAT

ATCAACTAACCATTCTTAACATTTAATTAACGGTAGGAGTTAAATTGTTATTC

GAATATAAATCTCAAGGGGCGGAATGTAATTTCTGAAACCTTAGGGAGGAA

TTTGTAATTTAGCTACACCTCAAGAGAGGTGTGGTTAATTTGCCCTATATTAT

TTTAGTTATGACTGTAAAATTATATCATTTTCTTCTTGAGTTATAAAATACATG

TTTGTATCATAGTATTTTTCTTAAATGTTTTACCAAATGTCTCACATGAATTTA

GATTTCACAAACCCAAGTAAAACATTTGGTAATAAGTGTGAGACCTACACC

TATATGAGGCATTTGATAAAATTTTTATAAAAATGTTGACGTCCTTAAGCTCA

ATTTGATTAGTTAGATAATATAAGAAAGTGAAAGAAAAAGAAAAAAATATA

ATTTTTTATGTATTTGTTTAAATACAGTCTTAAAAAACAATAAAAATTAAAAT

TTTCTGTACGGGCTAACAATTTCATACAAAATATACATAAAAATTTATTTTTT

CACAAATCTTGACAAAAATTATTTTATTTTATTTTTTATCTATATTTCTCTACT

CCCTATTATACCATGATTATATTTATTTTCTATTATTTTATTATAAAATATCTCAT

CTATTCAAACATACATAAGAAAATAAACTTTTATTTCTTTTCTCTTATTTTTAT

TTTTTTTTTTGAAAAATGTTTCGTAGCTCAAATTTTGTGGTTCAAAAGTGGC

TCAAATGGCCAAAACGACGTCGTTTTGGCCATTTTTATGTTGTTTTGTACTC

AAAACGATATCGTTTTGGTCATTTGAGTCACTTTTGAACCATAAAATTTGAG

TTACGTAACATTGTCGTTTTTTTTCTAAACAAACGAGCCTCAGCATTTTTCT

TTTATTTTTTTTGGAGTCCAATTAGTGACGCACATTCTCTGGGTCCGGACTT

CTTCCTTCTTCAACTTCGCTTTGTCTGGTTTGTCACCGTCTTGGATTCTTCC

AGAATCACAGATACTACCATTGCAAACTTGCACGCAAACTACTCTCTCTCTC

TCTCTCTCTCTGTCTGTGTAGGTCTGCTCAAATTCACTCTCAATCATATCATA

CACACATTTCAATTCCAATATCGAGAATCGAACACCAAGCTGAATCAATG 

 

>TEA003777.1  CsSGR  [flank5:2000] 

TCAGAACCGTGACATTTGAGTCCGAACCATAGTAGCTCAATGAACAAAACG

GATTTCGCGCCATTTCGCGCGCAGAGCCGTGACGTTCGGGCATGTCTACAC

TTGCACATCGACCTGCCCTTTAGCATAGGCCTTTTTGTCGGCCGCCTTGATC

TTGGCCTCTTTACTCTCCAAGGTGCCCTTTAGCTTTTCTTCGGCTTTGGCGG

CTTTGACCTTGGCTTCCTTGGACTTAGCCTTGGCTACCTCGGCCACAGTTTT

CGCGACCTCAGCCCTCTCCTTGGCCTTACCTTGAGCAGCTATGGTAGCATTG

GCCTTATCCAACAATCCCCTGATCTTGGCCTCAACCTTGTTGAGGGAGGAC

AGAAAGCTTGTAGCGTCCTGAGTCTTTTTAACCAACTCCTTCTTCATGGCTT

CAGCCTTCACTGTGTAAGAGTGAGCATGCTAGATGGCCTAGAAAGAAAAA

AAGAAACAAGCAAGTTAGTAACATTTCTAAGTGTAAGAGATTTAGACAGAA

AGTACAAGTGTTGGAGACTTACCAAGACGGAATACTGCATCATTAATACGA

AGTTCTCATACTCGTTGATCTAGGCCATACATTTTATGTCGACTGGCAAGATA



ACAGCGGTAGAGAGCGCGACACCGACCTTAATACTGTCAATGGCACTGCC

GCTAGCTGTCATTGGTCGGTCCCCAACTGCGATCGTGGGGGCCTAGGGCTT

ATCGGCTCAGTAAACAACTGGGCCCGCTGCACCTTCGGATCTCGGCTTCTT

CAATTGTGGTGTGTCGGAGGGCTTGGCCTTAGCAAGCCTCTTTTCGGAGGT

ATGCTACCATTTTACAGTGTCGGCCAATTTAGAGATTGGCACTGTGTTCTTT

GAGTCTGAAGGTACTTGAGTTACTGTGGCCTTGGACTTGGCCTTTTTTATTC

GTTTTTGCTTTGGTTTTGGCTTGGGCTGGGACTTAGAAGGGGAGGACTAAA

CAGTAACAACGCTTGGAATGTCGGCGAGGAAATCTTCAACTACGGCCTATT

TGCATCCCATTTCCTTAGCGATTGCAGCAACTATAACGTTGGTGCCAAAGTT

GATGGCAGGAAGAGCAATGGGAGAGTTTGTTGGATCGTAAGCTGACGCCT

CTGAATCTCGGCGCTTCTAACTTCGGGTTCGATCGGCAGAAACGTTTGGAG

CTCGACATTGGCATTAGTGTTGCGAGGGAGGAATTAGATGAGCTAAAGCTG

ATGTTGATGGCTTACTGACTGGATTAGAGGATGAAGCCTGATCAGGCCTTG

GAGAAAAAGTGATTGGTGGAGTTGATGCAGATGGTGGAGTTTGGCTTCTTT

GTGGAATGTCGGGGAGTGGAAACCGATAGGTTGGGATGTAATTCAACAAG

AGTTGGGCCCTGCAGACCTCAACGGGAAGGCCGAGGAGCCTGATGAGATC

TCAGCTCGGGGTATAAAACTGGCGAAAGTTCTTTGATGATTAGGGAAAAGC

TGTAGAAACAATGAGAACACATTTAGTACAGCTAGTAGAAATACATGACCA

AGTGTTAATAGAAATGCAACAATAGGGTGACTAAGTTCTTACCCTCGTCTTC

CCTAAAAACTTCTCGGCGCAGAGGGTAGAGATGAAGATCGTTGTCTGGTGC

AAGCTCCCAAGTTCCCGAGACAATCAAATAATCATTTTCAACGCCTTTATTG

GAGTCAGGAAGGTCGGCTATGAGCTTGTATTTGGTGGATCTGGGCTTAAGG

TAGTAAGTATAGCCACTTTTGGATTTCAGGCCACACATGGTATAGGTAGTAT

TGAAGGTCAAATAGGGTTATCCTAGCTCTTTCTTGGCATGCCAATTCGGTGA

CACCGTTGATAACCCTAAAGGTATTGACTGCTAGCTGCATGGGATTAAGTTT

GTAAAAGTGAATGACCTCCCTAAAGAAGATGTCTAAGGGAAACCTGAATTC

ACCATCAATTATAGACACCACTAGAAAGGACATATAGGTCTCCTCGGGCATC

ATG 

 


