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Figure S1. Seeds setting of AL18A, AL18B and F1 (AL18A × AL18B). 

 

Figure S2. Pollen germination rate of WT, transgenic plants of orf256 and orf279, respectively. Stu‐

dent t‐test was used for pollen germination rate comparison between wild‐type (WT) Arabidopsis 

and transgenic plants of orf256 and orf279 individually. NS (P = 0.3929), non‐significant difference. 

***P = 0.0007. Data are means ± S.D. n = 3 independent plants. 


